Universidad de Buenos Aires -
Facuitad de Ciencias Exactas y Naturales

Referencia Expte. N° 504.035/14

Buenos Aires, 4 MaR 20 18

VISTO
la nota a 44 presentada por el Director de] Departamento de Quimica Bioldgica, mediante la
cual eleva la informacién del curso de posgrado Genética Molecular Bacteriana para el afio 2018.

CONSIDERANDO
lo actuado por la Comisién de Doctorado,
lo actuado pbr la Comisién de Posgrado,
lo actuado por la Comié:ién de Presupuesto y Administracion,
lo actuado por este cuerpo en la sesién realizada en el dia de la fecha,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

ARTICULO 1°- Aprobar el dictado del curso de posgrado Genética Molecular Bacteriana de
168 hs. de duracion, que serd por la Dra. Maria Julia Pettinari, con la colaboracién de los Dres.
Angeles Zorreguieta, Sandra Ruzal, Laura Raiger, Mariela Mezzina, Constanza Pautasso, la Dra.
Daniela Russo y Rodrigo Sieira.

ARTICULO 2°- Aprobar el programa del curso de posgrado Genética Molecular Bacteriana,
obrante a fojas 46 / 48, para su dictado del 20 de marzo al 19 de junio de 2018.

ARTICULO 3°.- Aprobar un puntaje méximo de cinco (3) puntos para la Carrera del Doctorado.

ARTICULO 4°.- Aprobar el siguiente arancel:
* 900 moédulos
Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta presupuestaria
habilitada para tal fin, y sean utilizados de acuerdo a la Resolucién 072/03.

ARTICULO 5°.- Comuniquese a la Direccién del Departamento de Quimica Biolégica, a la
Direccién de Alumnos, a la Direccién de Presupuesto y Contabilidad, a la Direccién de Movimiento
de Fondos y a la Secretaria de Posgrado. Comuniquese a la Biblioteca de la FCEyN con fotocopia
del programa incluida. Cumplido archivese.

SP /aa/08/03/2018
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GENETICA DE BACTERIAS

PROGRAMA de Clases Tedricas

1.

MUTACIONES

Origenes de los estudios de Genética Bacteriana. Naturaleza de las variaciones: Test
de Luria y Delbriick. “Mutaciones adaptativas”. Experimentos de Cairns. Relacién con
las funciones celulares”. Reparacion. Reversion, supresion

RECOMBINACION
Recombinacién sitio especifica. Transposicion. Descubrimiento. Andlisis genético de
transposones. Modelos de replicacién: replicativa y conservativa.

GENOMA ;

Genomas. Caracteristicas estructurales. Secuenciacién. Predicciones estadisticas y
genéticas de los genes esenciales. Replicacidn. Sistemas de particion. Plasticidad.
Analisis de las secuencias nucleotidicas. Prediccion de funciones y localizacion
celular a partir de la secuencia nucleotidica.

ELEMENTOS GENETICOS MOVILES

Uso de transposones en manipulaciones genéticas. Transposones conjugativos:
andlisis genético y mecanismos de transposicion. Integrones.

Transferencia de material genético. Conjugacién. Fisiologia de la conjugacion. El
plédsmido F.

Bacteriofagos. Bacteriéfagos liticos y lisogénicos. Tipos de replicacion. Ciclo litico y
lisogenia en el fago lambda Cicomo modelos de regulacién positiva negativa, negativa
y por antiterminacion.

Plasmidos. Estructura. Replicacidn. Sistemas de particion. Grupos de
incompatibilidad.

Islas genomicas.

REGULACION

Replicacién, transcripcién y traduccidn en bacterias. Mecanismos moleculares.
Regulacion de la expresion génica. Mecanismos de regulacion transcripcional.
Transduccion de sefiales. Respuesta genética global. Sistemas de dos componentes.
Respuesta general a estrés.

La fase estacionaria: regulacion de la resistencia a estrés.

Regulacion post-transcripcional. Regulacion mediada por RNA. Pequefios RNA
regulatorios. Riboswitches.

INTERACCIONES Y COMUNICACION
“Quorum sensing”: mecanismos de comunicacién en poblaciones bacterianas.
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Formacién de biopeliculas (Biofilms).
Interaccién bacteria-hospedador. Secrecion de proteinas. Factores de virulencia

7. ANALISIS DE LA EXPRESION GENICA
Construccidén y anélisis de mutantes.
Construccion, uso y andlisis de fusiones génicas.
Estudio de la expresién génica in vivo. Tecnologia de expresion génica (IVET) y sus
variantes. Andlisis transcripcional. DNA arrays.
Inactivacion génica. Vectores suicidas. Sistemas de inactivacién con DNA lineal.

8. ESTUDIOS DE BACTERIAS NO CULTIVABLES Y POBLACIONES
BACTERIANAS
Gendmica. Gendmica estructural y funcional. Metagendmica. Construccion y analisis
de bibliotecas gendmicas y metagendmicas. Prospeccion de genes. Reconstruccion de
mapas metabolicos a partir de informacién genémica.

9. MANIPULACIONES
Ingenieria metabolica. Manipulacion de vias metabdlicas. Manipulacion de
mecanismos regulatorios.
Biosintesis de compuestos de importancia biotecnolégica
Degradacion de compuestos contaminantes

PROGRAMA de Clases Practicas

a) Clases de Problemas de temas seleccionados
b) Seminarios de literatura
¢) Précticos de laboratorio

1. Reversion- supresion. Analisis de la frecuencia de aparicién de revertantes y de
mutantes supresoras en Escherichia coli

2. Complementacion génica homdloga y heteréloga en Pseudomonas.

3. Bioinformatica: andlisis de secuencias nucleotidicas. Obtencién de informacién por
comparacion con bases de datos

4. Transduccidn generalizada en Escherichia coli utilizando el fago P1.

5. Analisis de regulacion global. Se utilizarén fusiones de una proteina fluorescente al
gen de una proteina regulada por el regulador global ArcA en Escherichia coli en
diferentes condiciones. Se determinard la expresion mediante fluorimetria.

6. Uso de CRISPR para edicién de genomas. Se construirdn mutantes en genes de
produccion de antibidtico en Streptomyces mediante un sistema basado en CRISPR-
cas9.

7. Quorum sensing. Deteccién de la produccion de acil-homoserin-lactonas de distintas
especies bacterianas utilizando Chromobacterium violaceum.
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a del Responsable
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