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1) NOMBRE DEL CURSO/SEMINARIO:

Bacteridfagos como modelo para el andlisis de datos bioldgicos a gran escala

2) NOMBRE Y APELLIDO DEL RESPONSABLE:

Dra. Mariana Piuri, Dr. Raul Raya

3) DOCENTES QUE COLABORAN EN EL DICTADO DEL CURSO:

Dr. Sylvain Moineau (Universidad Laval, Canada)

Dra. Leticia Bentancor (Universidad de Quilmes, Argentina)
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4) FECHA DE INICIACION: 24/10/2016 FECHA DE FINALIZACION: 04/11/ 1016

5) CANTIDAD DE HORAS TOTALES DE DICTADO: 80 horas
a) TEORICAS: 34 hs
b) SEMINARIOS: 9 hs
¢) LABORATORIO: 37 hs
d) CLASES TEORICAS-PRACTICAS: -

6) FORMA DE EVALUACION: Examen final escrito y seminarios

7) LUGAR DE DICTADO: Departamento de Quimica Biolégica, FCEN, UBA.

8) PUNTAJE QUE OTORGA PARA EL DOCTORADO: A

" 9) N° DE ALUMNOS: Minimo: 13 Maiximo: 25

10) ARANCEL PROPUESTO: § 2500




11) PROGRAMA ANALfTICO Y BIBLIOGRAFiA DEL CURSO:

El curso se centra en la generacion y analisis de datos biologicos en gran escala. En particular
usaremos bacteriéfagos como modelo para la integracién de diversas disciplinas, desde la
genémica, modelado de proteinas, biotecnologia y con particular enfésis en el analisis de
datos de genoémica y metagenémica viral.

Los objetivos del curso son:

- Que el alumno comprenda la importancia del estudio de los bacteriéfagos: i) en el desarrollo
de nuevos paradigmas (i.e., biologia molecular como ciencia); y ii) el impacto que estas
abundantes, diversas y complejas entidades biologicas tienen, mediante procesos de
transferencia horizontal de genes, en los procesos evolutivos de los genomas bacterianos.

- Destacar el rol de los bacteriéfagos en las comunidades microbianas con énfasis en el
descubrimiento de nuevos fagos mediante el andlisis de metagenomas.

_ Introducir a los alumnos en el manejo de herramientas bioinforméticas para la anotacién de
genomas de fagos y ensamblado de genomas virales a partir de datos metagendmicos
complejos.

- Demostrar la utilidad de los bacteriofagos en el desarrollo de herramientas para la
manipulacién genética de microorganismos.

- Difundir las posibilidades de utilizacién biotecnolégica de los bacteriéfagos incluido su
empleo como vacunas y la fagoterapia como alternativa a la terapia convencional con
farmacos.

- Bacteri6fagos como nuevos nanomateriales (phage display)

- Explotar el uso de bacteriéfagos para la deteccién de patogenos en alimentos y con fines
diagnosticos. :

- Que los alumnos se familiaricen con las técnicas bésicas de manejo de bacteriéfagos en el
laboratorio.

El curso esta disefiado de la siguiente manera: 1) clases tedricas, presentadas por destacados
investigadores nacionales e internacionales en la especialidad; 2) précticas de laboratorio
(incluye anélisis bioinformdtico) y 3) seminarios presentados por los alumnos que permitiran
reforzar los conocimientos de las clases tedricas, discutir estrategias y disefios de los
experimentos y andlisis de resultados, y evaluar al alumno en la tematica del curso.

Clases Tedéricas

1-Bacteri6fagos: conceptos bésicos. Descubrimiento. Clasificacién. Estructura. Ciclos de
Multiplicacién. Regulacién lisis-lisogenia. Replicacion. Ensamblado y empaquetamiento.
Lisis. Reconocimiento del hospedador.

2- CRISPR Cas. De la resistencia a fagos a la edicién de genomas

3- Mecanismos de resistencia a fagos. Control de fagos de Lactococcus

4- Recombineering: su empleo para la modificacién de genomas de bacteri6éfagos.
5- Fagos para deteccién de patégenos en alimentos y en muestras clinicas

6- Técnicas de secuenciacién de tltima generacién

7- Ensamblado de genomas y metagenomas

8- Estudio del bacteriéfago implicado en la expresion de la toxina Shiga.

8- Phage display: concepto y aplicaciones.

9- Ecologia microbiana: Bacteriofagos en comunidades naturales microbianas.
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10- Metagenémica, principios te6ricos y concepios principales.

11- Uso de fagos en Fagoterapia y Biocontrol.

12- Empleo de bacteriéfagos en biorremediacion.

13- Herramientas bioinformaticas aplicadas al estudio estructural de proteinas de fagos.
14- Metagen6mica viral, aplicaciones al intestino humano.

Clases Practicas

TP1: Aislamiento de Micobacteriéfagos (a partir de muestras de tierra) y fagos de
Lactobacillus casei (a partit de leches no procesadas). Purificacién de bacteriofagos.
Obtencién de stocks y aislamiento de ADN de bacteri6fago. Analisis por restriccion de ADN
de bacteri6fagos.

TP2: Fluoromicobacteriéfagos para detecciéon y Determinacién de Susceptibilidad a drogas
de Mycobacterium

TP3: Anotacion de genomas de bacteriofagos y bacterias
TP4: Ensamblaje y andlisis de metaviromas
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Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactasy Naturales

Referencia Expte. N° 505.990/16

BuenosAres, 9 7 JUN 2010

la nota presentada por el Dr. Marcelo Marti, Director del Departamento de Quimica Biologica, mediante la cual eleva 1a
informacion del curso de posgrado Bacteriéfagos como modelo para ol anlisis de datos biolégicos a gran escala, que sera
dictado desde el 24 de octubre al 4 de noviembre de 2016 por |a Dra. Mariana Piuri y el Dr. Raiil Raya con la colaboracion del Dr.
Sylvain Moineau, la Dra. Leficia Bentancor, €l Dr. Adrian Turjanski, la Dra. Nancy Lépez, la Dra. Vanina Grippo, el Dr. Leonardo
Erijman, el Dr. Alejandro Reyes, el Dr. Ramy Aziz, la Lic. Eugenia Dieterle, la Magister Liliana Rondon y la Lic. Estefania Urdaniz,

VISTO:

CONSIDERANDO:
que en nuestra facultad funciona la unidad Celfi-Datos del Centro Latinoamericano de Formacion Interdisciplinaria,
dependiente del Ministerio de Ciencia, Tecnologia € Innovacion Productiva de la Nacion,

que el curso de referencia es parte de una aclividad coorganizada por la unidad Celfi-Datos y financiado Centro
Latinoamericano de Formacion Interdisciplinaria,

o actuado por la Comision de Doctorado,
lo actuado por la Comision de Postgrado,
o actuado por la Comisién de Presupuesto y Administracion,
lo actuado por este cuerpo en Sesin Ordinaria realizada en el dia de la fecha,
en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo N° 113° del Estatuto Universitario,
EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

Articulo 1°: Autorizar el dictado del curso de posgrado Bacteriéfagos como modelo para el anélisis de datos bioldgicos a gran
escala de 80 hs. de duracion.

Articulo 2% Aprobar el programa del curso de posgrado Bacteriofagos como modelo para el andlisis de datos biologicos a
gran escala, obrante a fojas 3a 5 del expediente de la referencia.

Articulo 3% Aprobar un puntaje maximo de tres (3) puntos para la Carrera del Doctorado.

Articulo 4° Aprobar un arancel de 1700 madulos, eximiendo del pago del mismo a los participantes becados por el Centro
Latinoamericano de Formacion Interdisciplinaria. Disponer queé los fondos recaudados deban ser utilizados segun lo dispuesto en la
Resolucion.072/03. '

Articulo 5°: Comuniquese ala Biblioteca de la FCEyN con fotocopia del programa incluida.

Articulo 6% Comuniquese & la Direccion del Departamento de Quimica Biologica, a 1a Direccion de Alumnos, a la Direccion de
Presupuesto y Contabilidad, a a Direccion de Movimiento de Fondos y a la Secretaria de Posgrado. Cumplido archivese.
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Resolucion CD N°
SP/gal 22/0412016

Dr. PABL J. PALG
Secretario Adjunto de Posgradc
FOEVN - uBA
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