
  

DEPARTAMENTO DE QUÍMICA BIOLÓGICA 

CURSO DE POSTGRADO O SEMINARIO 

AÑO: 2016 

1) NOMBRE DEL CURSO/SEMINARIO: 

Bacteriófagos como modelo para el análisis de datos biológicos a gran escala 

2) NOMBRE Y APELLIDO DEL RESPONSABLE: 

Dra. Mariana Piuri, Dr. Raul Raya 

3) DOCENTES QUE COLABORAN EN EL DICTADO DEL CURSO: 

Dr. Sylvain Moineau (Universidad Laval, Canadá) 

Dra. Leticia Bentancor (Universidad de Quilmes, Argentina) 

Dr. Adrián Turjanski (FCEN-UBA, Argentina) 

Dra. Nancy Lopez (FCEN-UBA, Argentina) 

Dra. Vanina Grippo (ICT Milstein, Argentina) 

Dr. Leonardo Erijman (INGEBI, Argentina) 

Dr. Alejandro Reyes (Universidad de Los Andes, Colombia)* 

Dr. Ramy Aziz (Universidad del Cairo, Egipto)* 

* A confirmar de acuerdo a la disponibilidad de fondos 

Ayudantes de Trabajos Prácticos 
Lic. Eugenia Dieterle (FCEN-UBA, Argentina) 

MSc. Liliana Rondón (FCEN-UBA, Argentina) 
Lic. Estefanía Urdániz (FCEN-UBA, Argentina) 

4) FECHA DE INICIACIÓN: 24/10/2016 FECHA DE FINALIZACION: 04/11/ 2016 

5) CANTIDAD DE HORAS TOTALES DE DICTADO: 80 horas 
a) TEORICAS: 34 hs 
b) SEMINARIOS: 9 hs 
c) LABORATORIO: 37 hs 
d) CLASES TEORICAS-PRACTICAS: - 

6) FORMA DE EVALUACIÓN: Examen final escrito y seminarios 

7) LUGAR DE DICTADO: Departamento de Química Biológica, FCEN, UBA, 

8) PUNTAJE QUE OTORGA PARA EL DOCTORADO: 2% 

9) N” DE ALUMNOS: Mínimo: 13 Máximo: 25 

10) ARANCEL PROPUESTO: $ 2500 

 



  

11) PROGRAMA ANALÍTICO Y BIBLIOGRAFÍA DEL CURSO: 

El curso se centra en la generación y análisis de datos biológicos en gran escala. En particular 

usaremos bacteriófagos como modelo para la integración de diversas disciplinas, desde la 

genómica, modelado de proteínas, biotecnología y con particular enfásis en el análisis de 

datos de genómica y metagenómica viral. 

Los objetivos del curso son: 

- Que el alumno comprenda la importancia del estudio de los bacteriófagos: i) en el desarrollo 

de nuevos paradigmas (i.e., biología molecular como ciencia); y ii) el impacto que estas 

abundantes, diversas y complejas entidades biológicas tienen, mediante procesos de 

transferencia horizontal de genes, en los procesos evolutivos de los genomas bacterianos. 

- Destacar el rol de los bacteriófagos en las comunidades microbianas con énfasis en el 

descubrimiento de nuevos fagos mediante el análisis de metagenomas. 

- Introducir a los alumnos en el manejo de herramientas bioinformáticas para la anotación de 

genomas de fagos y ensamblado de genomas virales a partir de datos metagenómicos 

complejos. 
- Demostrar la utilidad de los bacteriófagos en el desarrollo de herramientas para la 

manipulación genética de microorganismos. 

- Difundir las posibilidades de utilización biotecnológica de los bacteriófagos incluido su 

empleo como vacunas y la fagoterapia como alternativa a la terapia convencional con 

fármacos. 

- Bacteriófagos como nuevos nanomateriales (phage display) 

- Explotar el uso de bacteriófagos para la detección de patógenos en alimentos y con fines 

diagnósticos. 

- Que los alumnos se familiaricen con las técnicas básicas de manejo de bacteriófagos en el 

laboratorio. 

El curso está diseñado de la siguiente manera: 1) clases teóricas, presentadas por destacados 

investigadores nacionales e internacionales en la especialidad; 2) prácticas de laboratorio 

(incluye análisis bioinformático) y 3) seminarios presentados por los alumnos que permitirán 

reforzar los conocimientos de las clases teóricas, discutir estrategias y diseños de los 

experimentos y análisis de resultados, y evaluar al alumno en la temática del curso. 

Clases Teóricas 

1-Bacteriófagos: conceptos básicos. Descubrimiento. Clasificación. Estructura. Ciclos de 

Multiplicación. Regulación lisis-lisogenia. Replicación. Ensamblado y empaquetamiento. 

Lisis. Reconocimiento del hospedador. 

2- CRISPR Cas. De la resistencia a fagos a la edición de genomas 

3- Mecanismos de resistencia a fagos. Control de fagos de Lactococcus 

4- Recombineering: su empleo para la modificación de genomas de bacteriófagos. 

5- Fagos para detección de patógenos en alimentos y en muestras clínicas 

6- Técnicas de secuenciación de última generación 

7- Ensamblado de genomas y metagenomas 

8- Estudio del bacteriófago implicado en la expresión de la toxina Shiga. 

8- Phage display: concepto y aplicaciones. 

9- Ecología microbiana: Bacteriófagos en comunidades naturales microbianas. 

Ub 

  

 



o 

¡70 

10- Metagenómica, principios teóricos y conceptos principales. 

11- Uso de fagos en Fagoterapia y Biocontrol. 

12- Empleo de bacteriófagos en biorremediación. 

13- Herramientas bioinformáticas aplicadas al estudio estructural de proteínas de fagos. 

14- Metagenómica viral, aplicaciones al intestino humano. 

  

Clases Prácticas 

TP1: Aislamiento de Micobacteriófagos (a partir de muestras de tierra) y fagos de 

Lactobacillus casei (a partir de leches no procesadas). Purificación de bacteriófagos. 

Obtención de stocks y aislamiento de ADN de bacteriófago. Análisis por restricción de ADN 

de bacteriófagos. 

TP2: Fluoromicobacteriófagos para detección y Determinación de Susceptibilidad a drogas 

de Mycobacterium 

TP3: Anotación de genomas de bacteriófagos y bacterias 

TPA: Ensamblaje y análisis de metaviromas 
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Universidad de Buenos Aires 

Facultad de Ciencias Exactas y Naturales 

Referencia Expte. N* 505.990/16 

Buenos Aires, 271 JUN 2016 

ta nota presentada por el Dr. Marcelo Martí, Director del Departamento de Química Biológica, mediante la cual eleva la 

información del curso de posgrado Bacteriófagos como modelo para el análisis de datos biológicos a gran escala, que será 

dictado desde el 24 de octubre al 4 de noviembre de 2016 por la Dra. Mariana Piuri y el Dr. Raúl Raya con la colaboración del Dr. 

Sylvain Moineau, la Dra. Leticia Bentancor, el Dr. Adrian Turjanski, la Dra. Nancy López, la Dra. Vanina Grippo, el Dr. Leonardo 

Erijman, el Dr. Alejandro Reyes, el Dr. Ramy Aziz, la Lic. Eugenia Dieterle, la Magister Liliana Rondón y la Lic. Estefanía Urdániz, 

VISTO: 

CONSIDERANDO: 

que en nuestra facultad funciona la unidad Celfi-Datos del Centro Latinoamericano de Formación Interdisciplinaria, 

dependiente del Ministerio de Ciencia, Tecnología e Innovación Productiva de la Nación, 

gue el curso de referencia es parte de una actividad coorganizada por la unidad Celfi-Datos y financiado Centro 

Latinoamericano de Formación Interdisciplinaria, 

lo actuado por la Comisión de Doctorado, 

lo actuado por la Comisión. de Postgrado, 

lo actuado por la Comisión de Presupuesto y Administración, 

lo actuado por este cuerpo en Sesión Ordinaria realizada en el día de la fecha, 

en uso de las atribuciones que le confiere el Artículo N* 113% del Estatuto Universitario, 

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD 

DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES 

RESUELVE: 

Artículo 1%: Autorizar el dictado del curso de posgrado Bacteriófagos como modelo para el análisis de datos biológicos a gran 

escala de 80 hs. de duración. 

Artículo 2%: Aprobar el programa del curso de posgrado Bacteriófagos como modelo para el análisis de datos biológicos a 

gran escala, obrante a fojas 3 a 5 del expediente de la referencia. 

Artículo 3%: Aprobar un puntaje máximo de tres (3) puntos para la Carrera del Doctorado. 

Artículo 4%: Aprobar UN arancel de 1700 módulos, eximiendo del pago del mismo á los participantes becados por el Centro 

Latinoamericano de Formación Interdisciplinaria. Disponer que los fondos recaudados deban ser utilizados según lo dispuesto en la 

Resolución.072/03. 

Artículo 5%: Comuníquese a la Biblioteca de la FCEyN con fotocopia del programa incluida. 

Artículo 6%: Comuníquese a la Dirección del Departamento de Química Biológica, a la Dirección de Alumnos, a la Dirección de 

Presupuesto y Contabilidad, a ta Dirección de Movimiento de Fondos y a la Secretaria de Posgrado. Cumplido archivese. 

Resolución CD N* 1466 

SP 1 ga / 22/04/2016 

or. PABto%. PALO 

Secretario Adjunto de Posgrade 

ECEWN - UBA 
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