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Universidad de Buenos Aires
Facultad de Clencias Exactas y Naturales
Departamento de Quimica Biolégica

DEPARTAMENTO DE QUIMICA BIOLOGICA

CURSO DE POSTGRADO G SEMINARIO

ANO: 2016

I) NOMBRE DEL CURSQ/SEMINARIO: Herramientas informdticas para el
andlisis de 4cidos nucleicos y proteinas

2) NOMBRE Y APELLIDO DEL RESPONSABLE: Dra. M. Julia Pettinari

3) DOCENTES QUE COLABORAN EN EL DICTADO DEL CURSO: Dra. Beatriz
Meéndez, Dra. Nancy Lépez, Dra. Sandra Ruzal, Dra Laura Raiger

4) FECHA DE INICIACION: 1/8/16 FECHA DE FINALIZACION: 12/8/16

5) CANTIDAD DE HORAS TOTALES DE DICTADO: 64
a) TEORICAS:
b) SEMINARIOS:
¢) LABORATORIO:
d) CLASES TEORICAS-PRACTICAS: 64

6) FORMA DE EVALUACION; Examen Final
7) LUGAR DE DICTADQ: Departamento de Quimica Biolégica, FCEN, UBA

8) PUNTAJE QUE OTORGA PARA EL DOCTORADO:3

9) N°DE ALUMNOS: Minimo: 5 Maximo: 16

10) ARANCEL PROPUESTO: 600

11) PROGRAMA_ ANALITICO -Y BIBLIOGRAF{A DEI, CURSO: Herramientas
informaticas para el analisis de 4cidos nucleicos y proteinas

Programa tebrico

Gendmica y proteémica: bases de datos relacionados, interconexiéon y manejo.
Flujo genémico: evolucién del genoma a través de la pérdida y Ia adquisicién de genes.
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Andlisis de la expresion génica (DNA arrays y proteomics).

Andalisis filogenético molecular: enfoques y herramientas

Comparacién de genomas bacterianos: Ia informacién genética determina el estilo de
vida.

Herramientas de anélisis utilizadas en Ingenieria Metabdlica

i

Programa practico

o Andlisis de secuencias de acidos nucleicos y proteinas utilizando herramientas
disponibles en Internet.

» Traduccién

« Localizacion de ORFs .

o Data mining: comparacién con secuencias de bancos de datos, mapas metabdlicos,
bibliografia, etc

o Busqueda de motivos conservados en protefnas: secuencias transmembrana, HTH, etc

o Localizacién de secuencias consenso en ADN: promotores, sitios de unidn a
ribosomas, etc. .

¢ Construccién de cladogramas, bisqueda de grupos de homologia

¢ Disefio de oligonucledtidos

¢ Andlisis de genomas
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Toward a “Structural BLAST”: Using structural relationships to infer function
Protein Science Volume 22, Issue 4, pages 359-366, April 2013
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