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Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales
Departamento de Quimica Biologica

DEPARTAMENTO DE QUIMICA BIOLOGICA
CURSOQ DE POSTGRADO O SEMINARIO

ANO: 2014

1) NOMBRE DEL CURSO/SEMINARIO: Bioquimica de modificaciones post-
traduccionales.

2) NOMBRE Y APELLIDO DEL RESPONSABLE: Martin Monte

3) DOCENTES QUE COLABORAN EN EL DICTADO DEL CURSQO: Diego Ferreiro,
Adriana Cochén, Maria del Carmen Rios, Susana Correa, Daniela Capiati, Fatima
Ladelfa, Isis Coalova, Carlos Bueno.

4) FECHA DE INICIACION: 14/08/2014 FECHA DE FINALIZACION: 10/12/2014

5) CANTIDAD DE HORAS TOTALES DE DICTADO: 128h
a) TEORICAS: 66h :
b) SEMINARIOS: 15h
¢) LABORATORIO: 35h
d) CLASES TEORICAS-PRACTICAS: 6h

6) FORMA DE EVALUACION: Exdmenes Parciales (dos).

7) LUGAR DE DICTADO: Departamento de Quimica Biolégica-FCEN. UBA_

8) PUNTAJE QUE OTORGA PARA EL DOCTORADO: 5

9) N° DE ALUMNOS: Minimo: 5 Miximo: 15

10) ARANCEL PROPUESTO:

11) PROGRAMA ANALITICO Y BIBLIOGRAFiA DEL CURSO:

El presente curso tiene como finalidad profundizar el conocimiento sobre el aspecto quimico
de las principales modificaciones que sufren las proteinas durante la sefializacién y cémo
estas modificaciones alteran la estructura y fisiologia proteica. De esta manera los alumnos
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obtendran una visién quimica y estructural sobre la sefializacién intracelular que
complementa los conocimientos generales de transduccién de sefiales.

El primer médulo del curso esta orientado a la comprension, desde un punto de vista quimico,
de las principales modificaciones post-traduccionales que sufren las proteinas y su
significado. En el segundo médulo se analiza cémo estas modificaciones alteran la estructura
de las proteinas, incluyendo abordajes bioinforméticos. El tercer médulo integra a los dos
médulos anteriores y describe la importancia de las modificaciones en el comportamiento de
las proteinas en un contexto celular.

Las clases tedricas se complementan con Seminarios que involucran la lectura, anélisis y
discusion profunda de articulos de investigacion relevantes en cada topico. Estos Seminarios
son preparados y expuestos por los alumnos y discutidos en clase con la intervencién de
alumnos y docentes.

Los trabajos practicos estén destinados a que los alumnos conozcan y realicen técnicas que les
permitan detectar modificaciones post-traduccionaes en distintos sistemas biol6gicos y
comprender su importancia en las células.

PROGRAMA ANALITICO
Mobdulos tedricos

Modificacion covalente de proteinas I: 7

Unién_a pequefias moléculas: Fosforilacién, Acetilacion y Metilacion. Unién a glacidos:
aspectos quimicos y bioquimicos relevantes. Distintos tipos de glicosilacion, azicares
predominantes, tipos de enlaces, estructura, sintesis y funcién. Unién a lipidos: distintos tipos
de lipidacién: ancla de glicosil fosfatidil inositol, N-miristoilacién, prenilacién y S-
palmitoilacién. Ejemplos y funciopalidad de las proteinas modificadas. Métodos de deteccion.
Secuencias consenso.

Modificacién covalente de proteinas II:

Unién a péptidos: ubiquitinacion, neddilacion y sumolilacion. Ejemplos y destino de las
proteinas modificadas. Métodos de deteccion. Secuencias consenso. Rotura de enlaces
covalentes: prote6lisis controlada como mecanismo de regulacion de la funcién proteica.

Modificacién de proteinas por Oxidacién:

Especies reactivas del Oxigeno y del Nitrogeno. Radicales libres. Produccién de radicales
libres en sistemas bioldgicos. Estrés oxidativo. Pardmetros de estrés oxidativo. Oxidacién de
proteinas. Funcién de proteinas dependientes del estado de ¢xido reduccién celular. Grupos
cisteina criticos y su efecto sobre la estructura y funcién proteica. El estado de oéxido-
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reduccién celular y la regulacién de factores de transcripcion dependientes. La relacion
GSSG/GSH y el destino celular.

Modificaciones post-traduccionales y cambios estructurales en proteinas:

Reactividad de aminoé4cidos dependiendo de la estructura y contexto proteico; Teoria de la
informacién, motivos lineales, sitios de reconocimiento y mecanismos de unién. Usos y
abusos de las herramientas bioinforméticas. Modulacién de la reactividad: inhibicion y
mimica molecular. Modulacién del paisaje energético por modificaciones puntuales, robustez
y sensibilidad. Aproximaciones evolutivas al estudio de mecanismos de regulacién.
Herramientas biofisicas utilizadas para el estudio de modificaciones postraduccionales y los
cambios asociados.

Modificaciones post-traduccionales y comportamiento de proteinas en células:

Estado de Glicosilacion, interacciones proteicas y destino de las proteinas. Modificaciones
post-traduccionales en histonas y regulacién de la transcripcion. Modificaciones post-
traduccionales y localizacién de proteinas. Modificaciones post-traduccionales y formacién de
estructuras subcelulares.

Médulos practicos

Actividades practicas secas: Durante la cursada y en horarios de las Teéricas, se explicaré la
metodologia de deteccién de modificaciones post-traduccionales por espectrometria de masas.
Ademas, se llevaran a cabo clases con aproximacién bioinformatica en aulas de computacion.

Trabajos practicos de laboratorio: se desarrollaran al final de la cursada durante dias
consecutivos. Durante estos trabajos practicos se realizaran- técnicas de deteccién de
modificaciones post-traduccionales de distinto origen (ubiquitinacion, glicosilacién y
oxidacion) en diferentes sistemas biolégicos (células humanas en cultivo, levaduras y
plantas). Ademaés, se observaré el efecto de mutaciones puntales en sitios para modificaciones
post-traduccionales en la localizacién subcelular de proteinas (por microscopia).
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Referencia Expte. N° 503.853/14

. — Buenos Aires, 2-2 SEP 201 y

la nota de fecha 16/06/2014 presentada por la Dra. Silvia Rossi, Directora Adjunta del Departamento de Quimica
Bioldgica, mediante la cual eleva la informacion del curso de posgrado Bioquimica de modificaciones post - traduccionales, que
sera dictado durante el segundo cuatrimestre de 2014 (desde el 14/08/2014 al 10/12/2014) por el Dr. Martin Monte con la
colaboracion de Adriana Cochén, Maria del Carmen Rios, Susana Correa, Daniela Capiati, Fatima Ladelfa, Isis Coalova y Carlos
Bueno

CONSIDERANDO:
lo actuado por la Comision de Doctorado,
lo actuado por la Comisién de Postgrado,

lo actuado por este cuerpo en Sesion Ordinaria realizada en el dia de la fecha,
en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo N° 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

Articulo 1° Autorizar el dictado del curso de posgrado Bioquimica de modificaciones post - traduccionales de 128 hs. de
duracion. '

- ~Articulo 2°: Aprobar el programa-del curso de posgrado Bioquimica de modificaciones post=traduccionales, obrante afs 3a 5
del expediente de la referencia.

Articulo 3°: Aprobar un puntaje méximo de cinco (5) puntos para la Carrera del Doetorado.
Articulo 4°; Comuniquese a la Direccién del'Departamento de Quimica Bioldgica, a la Biblioteca de la FCEyN y a la Secretaria de

Posgrado (con fotocopia del programa incluida). Comuniquese a la Direccién de Alumnos (sin fotocopia del programa). Cumplido
archivese.

Resolucién CD N° 2 ﬁ 5“5
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Dr. JOSEOLs GUIRRE ,—-—-—-*—-\L
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