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11) PROGRAMA ANALITICO Y BIBLIOGRAFIA DEL CURSO:

Bases de datos Primarias

Definicién de bases de datos primarias. Visién historica de la creacién de las mismas.
Funcionamiento de las Bases de datos: indices. campos, métodos de busqueda. Bases de

datos de proteinas. Bases de datos de ADN. Ejemplos de bases de datos primarias: Genebank,
Prot, Tr L, PDB

nali e nci

Introducciéon de probabilidad y estadistica. Alineamiento global por pares. Alineamiento
Multiple. Generacién de Matrices de score (BLOSUM, PAM). Dot-Plot. Programacién dinamica.
Programas de alineamiento: BLAST. FASTA. Busquedas en bases de datos por similitud de
secuencia. Patrones de secuencias y perfiles. Filogenia molecular. PSI-BLAST, PHI-BLAST
Mega-Blast.

B de d ndari
Definicién de bases de datos secundarias. Construccién de bases de secundarias. El problema

de los falsos positivos/negativos. Modelos ocultos de Markov. Ejemplos de bases de Datos
scungana§= m Gene-Ontology, UniProt, PRINTS, ProSite. Algoritmos. complejidad y

Analisis Bioi ati nom
Ensamblado y anotacién de genomas, prediccion de genes, Bidireccional best Hits y Iterative

predictive Blast. Base de datos de Genomas. Mapeo fisico de genes. Uso de Genome Browsers
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E bl lax I nom
lisi info -tr h icroarr T:
Introduccién a los MicroArrays, Anélisis estadistico de significancia de los datos, Analisis de
expresion por MicroArrays, definicion de estado metabdlico (expresoma, proteoma y
metaboloma), MicroArrays especificos sobre splicing alternativo (exon arrays, splicing sensitive
IT: icroAr icomi
mica y M mic
Introduccién a la metagenomica, secuenciacién de préxima generacién. Anotacién y analisis

de metagenomas. Introduccién a |la Metabolémica, analisis de vias y estados metabolicos. Uso
de Base de datos KEGG.

Bi rmati ructur.

Repaso de Estructura de Proteinas. Prediccion de estructura secundaria, DSSP. Analisis
ME&ML@MM&MQQWM

Bases moleculares de reconocimiento especifico. Interaccién proteina-proteina. Interaccién
proteina-ADN. Interaccién droga-proteina. Prediccién de interacciones. Prediccién de
estructuras. Monte Carlo. Algoritmos genéticos. Docking. Clustering. Métodos evolutivos. Bases
de datos de interacciones. BIND. DIP.CAPRI. _
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ROGRAMA ERAL DE TRAB TIC
Perfil de los Trabajos Practicos: Las clases son teérico-practicas y se dedicara la
mitad del tiempo a cada parte.

Bases de datos: Bases de datos: Sitios Populares de Bioinformatica, Basquedas en
bases de datos: el NCBI y entrez, Analisis de registros. Uso de Bases de datos
s ndari Pri ias. on n e L.

Alineamiento I: Alineamiento de Secuencias: Dot-plot. Alineamiento, Bisqueda en
base de datos por BLAST. Alineamiento Multiple. Construccién de Arboles

Filogenéticos (Caso real Kinasas). Blsqueda y uso de bases de datos secundarias:

PFAM,

Alineamiento II: Comprensién de un algoritmo de alineamiento, analisis y
i6n tri scorin

Estructura de proteinas: Manejo de programas de visualizacién. Visualizacién de
estructuras de proteinas. Andlisis de motivos. Analisis de interacciones entre
biomoléculas, Uso del PDB, Ent ;

Prediccién de estructura de proteinas: Modelado Comparativo. Uso de Modeller.
los pun | lisi W - ck.

Interaccién proteina-ligando: Docking proteina ligando: (Caso real inhibicién

Kin ion itm
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Referencia Expte. N° 495,500/08

Buenos Aires, 1 4 ABR Z 0]4

la nota presentada por la Dra. Adali Pecci, Directora del Departamento de Quimica Biolégica, mediante la cual eleva la
informacién del curso de posgrado Bioinformética, que sera dictado durante el primer cuatrimestre de 2014 (desde el 18/03/2014
al 26/06/2014), por el Dr. Adrian Turjanski y el Dr. Marcelo Marti,

VISTO:

CONSIDERANDO:
lo actuado por la Comision de Doctorado,
lo actuado por la Comisién de Ensefianza, Programas, Planes de Estudio y Posgrado

lo actuado por este cuerpo en Sesion Ordinaria realizada en el dia de la fecha,
en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo N° 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE

Articulo 1° Autorizar el dictado del curso de posgrado Bioinformatica, de 96 hs. de duracion.
Articulo 2°: Aprobar el programa del curso de posgrado Bioinformatica obrante a fs 34 a 37 del expediente de la referencia.
Articulo 3° Ratificar un puﬁtaje maximo de cinco (5) puntos para la Carrera del Doctorado.

Articuio 4% Aprobar un Arancel de 20 médulos. Disponer que los montos recaudados seran utilizades conforme a lo dispuesto por
la Resolucion CD N° 072/03.

Articulo 5° Comuniquese a la Direccién del Departamento de Quimica Bioldgica, a la biblioteca de la FCEN y a la Subsecretaria de
Postgrado (con fotocopia del programa incluida fs 34 a 37). Cumplido archivese.

0660

Resolucion CD N°
©Pina/27iNAN14

Dra. MARIA ISABEL GASSMANN
SECRETARIA ACADEMICA
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Or JUAN GARLOS REBOREDA
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