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UNIVERSIDAD DE BUENOS AIRES

1.-DEPARTAMENTO: QUIMICA BIOLOGICA

2.-CARRERA DE:  b) Doctorado y/o Post-Grado en Quimica, Biologia y carreras afines
3.-2do. CUATRIMESTRE DE 1999

4.-N° DE CODIGO DE CARRERA: ---

5.-MATERIA: Anilisis de poblaciones bacterianas en el ambiente mediante técnicas de
PCR y marcado en frio.

N° DE CODIGO: aiin no posee por tratarse de un curso nuevo

6.-PUNTAJE PROPUESTO:

7.-PLAN DE ESTUDIO ANO: ---

8.-CARACTER DE LA MATERIA: posgrado

9.-DURACION: 2 semanas

10.-HORAS DE CLASE SEMANALES: 32

a) Teoricas: 10 d) Seminarios: ---

b) Problemas: --- e) Tedrico-problemas: ---

¢) Laboratorios: 22 f) Teorico-practicas: ---
g) Total: 32

11.-CARGA HORARIA TOTAL: 64

12.-ASIGNATURAS CORRELATIVAS: graduados en Quimica, Biologia, Bioquimica,
Ing. Agrénomica .

13.- FORMA DE EVALUACION: examen final

14.-PROGRAMA ANALITICO: se adjunta

15.-BIBLIOGRAFIA: se adjunta
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Programa Teérico:

1) Sobrevida de bacterias en ecosistemas naturales y artificiales. Sistemas oligotroficos. El
proceso de ayuno y los fenémenos celulares asociados. Los sistemas de respuesta global y
supervivencia al ayuno. Rol de los polimeros de reserva en la respuesta al ayuno.

2)Los ecosistemas agricolas. Dinamica de poblaciones microbianas del suelo. Competencia
saprofitica y competencia interespecifica en las bacterias fijadoras de nitrogeno. Especies del
género Rhizobium y Bradyrhizobium. Rol y perspectiva de las bacterias fijadoras de nitrogeno
en los agroecosistemas.

3) Microcosmos. Caracteristicas de microcosmos acuaticos y terrestres. Aplicaciones en
distintos tipos de estudios. Extrapolacion de los resultados obtenidos en los microcosmos a
los ambientes naturales. Ejemplos.

4) Fundamentos de la técnica de la reaccion en cadena de la polimerasa. Métodos de obtencion
de DNA bacteriano a partir de muestras del ambiente. Deteccion de genes importantes para la
supervivencia.. Deteccion de cepas productoras

5) Uso de la técnica de PCR para la deteccion de microorganismos del suelo. Limitaciones y
perspectivas. Secuencias REP y ERIC. Aplicacion a bacterias fijadoras de N2 para monitorear
microorganismos de interés agricola.

6) Tecnicas de marcado y deteccion en frio. Comparacién con métodos de marcacion
radioactivos.  Aplicaciones. Marcado cor  biotina y digoxigenina.  Sustratos
quimioluminiscentes. ®

Programa prictico
Sistema modelo. terrestre: Distincion entre poblaciones de Rhizobium y Bradyrhizobium

1) Recuperacion de ADN de muestras de suelo, nodulos de leguminosas y cultivos puros
2) Uso de la técnica de PCR para monitoreo y diferenciacion .
3) Utilizacion de diferentes primers para su identificacion

Sistema modelo acuitico: Deteccion de genes responsables de la sintesis de polifosfato en
comunidades bacterianas acuaticas.

1) Recuento directo de bacterias mediante el método de naranja de acridina.
2) Obtencion de DNA bacteriano a partir de muestras del Rio de la Plata .
3) Disefio de primers para la deteccion de genes polyP.
4) Amplificacion de genes polyP a partir de muestras naturales, calculo de limites de deteccion
a partir de cepas control..
5) Obtencion de sondas mediante PCR.
6) Verificacion de la amplificacion por Southern. Marcacion de sondas y deteccion utilizando
biotina y quimioluminiscencia.
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