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Curso avanzado en Investigacién Biomédica
CROMATINA Y REGULACION GENICA: DEL GEN AL GENOMA

Fecha: 13-21 de Diciembre 2018
Con examen
Intensivo

Este es un curso practico intensivo donde los estudiantes obtendran una vision general
y los métodos experimentales en el campo de la cromatina y la regulacion génica, mas
particularmente con enfoque en el genoma. El curso termina con un examen,
reconocido en el Departamento FBMC-FCEN de la Universidad Buenos Aires (UBA).

Objetivos:

Proporcionar a los estudiantes de doctorado y posdoctorado:

-Una vision general de los principales temas de la biologia molecular moderna en el ‘
. campo de la cromatina y la regulacion génica y, una vision general de los diferentes

métodos para el estudio de la organizacion tridimensional del genoma.

-Formacion practica en los enfoques experimentales y computacionales del genoma

que pueden utilizarse para diseccionar mecanismos de diferentes aspectos de la

biologia de la cromatina, tales como experimentos de captura de la conformacion

cromosomica HiC, ATACseq, ChiP-seqy RNA-seq.

-Los métodos computacionales apropiados, necesarios para analizar los datos |

obtenidos en la parte experimental del curso. |

Estructura:
El curso de posgrado incluye clases teoricas, seminarios y trabajos practicos.
Las conferencias proporcionaran los principios generales y mostraran los principales
logros de los grupos participantes, con el objetivo de ilustrar los enfoques y las
implicaciones de la regulacion génica. Las conferencias seran presentadas por
investigadores invitados referentes en el campo.
Las trabajos practicos permitiran a los estudiantes adquirir experiencia practica con la
cromatina: ensayo de la inmunoprecipitacion de la cromatina (CHIP), analisis

' bioinformatico de datos de CHIPseq, cuantificacion de las interacciones del genoma
HiC, y analisis RNA seq.

Cronograma

Dia 1:

9:00-9:30 Acreditacion

9:30-10:00 Presentacion del taller.

10:00-10:30  Presentacién de Michela Bertero International and Scientific Affairs,
CRG.

10:30-11:30  Clase tedrica: Regulation génica 1.

11:30-11:45  Café

11:45-12:45  Clase teorica: Regulacion génica 2.

13:00-14:30  Almuerzo

14:30-15:30  Introduccién al TP. Presentacion de los estudiantes. Distribucion de
materiales, tareas y asignacion de seminarios.



]

15:30-16:30

Préactico de Inmunoprecipitacion de la Cromatina (ChIP): Introduccion a

la tecnologia ChIP y presentacion del protocolo.

16:30-16:45

16:45-19:00

Café

Clase practica ChiP (1): dilucion de la cromatina e inmunoprecipitacion

overnight RNA- expresion génica: purificacion del RNA & preparacion del CDNA.

Dia 2:
09:00-10:00

10:00-11:30

Instalacién de R, RStudio y paquetes.

Clase tedrica: Nuclear and genome 3D organization: from microscopy

to molecular biology methods of analysis.

11:30-11:45

11:45-12:30

Café

Clase teérica: The role of chromatin in hormone-dependent gene

regulation in breast cancer cells.

12:30-13:15

13:15-14:30

14:30-15:30
aprox).
15:30-17:00
17.00-17:15
17:15-19:00
overnight.

Dia 3:
9:00-11:30

Clase tetrica: The role of 3D chromatin structure in gene regulation.

Almuerzo
Clase Practica ChiP (l1): Preparacion de las beads, incubacion (3 hs.
Seminario 1

Café
Clase Practica ChIP (lll): Lavado de las beads, elucion, descrolinkeo

Clase Practica ChIP (1V): Digestion con proteinasa K, extraccion con

fenal y precipitacion de DNA.

11:30-13:00

13:00-14;30

14:30-15:30
15:30-17:00
17:00-17:15
17:30-19:00

Dia 4:
9:00-10:00
10:00-13:00

13:00-14:30

Gene regulation 3. Investigador invitado.
Almuerzo

PCR (gRT-PCR and PCR) de las muestras de ChiPs y RNA.
Seminario 2

Café

Corrida de geles y colecta de datos.

RNAseq overview .
in silico analysis of RNA-Seq data.

Almuerzo




14:30-15:45 Introduction to the analysis of ChIP Seq data.
15:45-16:00 Café
16:00-19:00 In-silico ChiP-Seq data analysis exercise.

Dia 5:

9:00-11:00 Analisis de datos de ChiP-Seq y uso de Genome Browser
11:00-11:15 Café

11:15-13.15 Presentacion y discusion de los resultados obtenidos por los
estudiantes (15 min por grupo) |

14:00 Asado |
Dia 6:
9:00-12:00 Evaluacion: examen escrito y de presentacion de seminarios.

Dia 7: (opcional para alumnos con poca experiencia en Linux, Python, R)
9:00-18:00 Introduccion a Linux, Python, R. Este dia se ofrecera previo al inicio
del curso como una opcion de nivelacion para aquellos alumnos sin experiencia.
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Referencia Expte. N° 1343/2018

Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

VISTO

La nota a fojas 50 de la Direccién del Departamento de Fisiologia, Biologia Molecular y
Celular, mediante la cual eleva la informacion ‘del curso de posgrade Curso Avanzado en
Investigacion Biomédica. Cromatina y Regulacién Génica: del Gen al Genoma, para el afio
2018, '

CONSIDERANDO
Lo actuado en la Comision de Doctorgdo,
Lo actuado en la Comision de Posgrado,
Lo actuado en la Comisién de Presupuesto y Administracion,
En uso de las atribuciones qﬁe le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

ARTICULO 1°: Aprobar el dictado del nuevo curso de postgrado Curso Avanzado en:
investigacion Biomédica. Cromatina y Regulacion Génica: del Gen al Genoma de 70 hs de
duracion, que serd dictado por la Dra. Patricia Saragiieta.

ARTICULO 2°: Aprobar el programa del curso de postgrado Curso Avanzado en Investigacion
Biomédica. Cromatina y Regulacion Génica: del Gen al Genoma, obrante a fojas 54/57, para su
dictado del 13 al 21 de diciembre de 2018.

ARTICULO 3°: Aprobar un puntaje méximo de tres (3) puntos para la Carrera del Doctorado.

ARTICULO 4°: Aprobar un arancel de 3000 mddulos. Disponer que los fondos recaudados
ingresen en la cuenta presupuestaria habilitada para tal fin, y sean utilizados de acuerdo a la
Resolucion 072/03. "

ARTICULO 5°: Comuniquese a la Direccién del Departamento de Fisiologia, Biologia Molecular
y Celular, la Direccién de Alumnos, la Biblioteca de la FCEyN, la Direccién de Movimiento de
Fondos, la Direccién de Presupuesto y Contabilidad y la Secretarfa de Posgrado con fotocopia del
programa incluida. Cumplido archivese. '
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Dr. PABLO J. PAZOS

Secretario Adjunto de Posgrado —— - : :
L . JUAN GABLOS BEBORED
T b DECANO

Ciudad Auténoma de Buenos Aires, 7 DI C 2018



