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CONTENIDOS TEORICOS:

Modulo [: Regulacién del ARN. 1. Proteinas de unién a RNA: generalidades y mecanismos de
interaccion. Regulacion mutua entre proteinas y RNAs. Ejemplos. Regulacion post-
transcripcional en tripanosomas: Rol de RBPs en la coordinacion de la expresion génica. 2.
Modificaciones post-transcripcionales del ARN. Metilacion y epigenética del ARN. Bases
moleculares y funcion. 3. Estructura del ARN. Elementos de estructura secundaria. Estructura y
dinamica de locs ARN virales; relevancia en la replicacion y traduccion virales.

Maodulo II: Splicing. Mecanismos y regulacion del splicing alternativo en eucariotas. Relevancia
funcional. Sumoilacién y reaccién de splicing. Vias de sefializacion, via de AKT.

Maédulo I1I: Traduccion eucariota: 1) Regulacion: Ejemplos, silenciamiento traduccional por
estrés celular. Mecanismos moleculares: rol de 5' tRNAs, IRES y uORFs. 2) Uso de codones.
Efecto de codones raros en la velocidad y la eficiencia de la traduccion. Interacciones entre
codones adyacentes y efecto de la base de oscilacion (“wobble”). Ejemplos en patologias.
Control de calidad co-traduccional (RQC); NSMD, NGD, NSD y atascamiento de polisomas. 3)
Desregulacién traduccional y patogénesis. mRNA con repeticiones en patologias: toxicidad del
RNA vy traduccidn independiente de ATG (RAN ftranslation).

Modulo IV: ARN no-codificantes. 1- ARNs largos no codificantes (IncARN): caracteristicas,
funciones y técnicas analiticas relacionadas. Los IncRNA como precursores de pequefios ARNs
(miRNAs, piRNAs, siRNAs, entre otros). Interacciéon de IncRNA con proteinas asociadas y sus
consecuencias funcionales. Mecanismos moleculares en animales y plantas. Técnicas
bioguimicas cominmente utilizadas (ChIP, RIP, BiS, MeDIP, DRIP, ATAC, FAIRE, MNAse,
3C/4C/HIC, ChiAPET, entre otras). 2-Biogénesis v funcién de ARNs pequefios (sncRNAs). Rol
de miRNAs y otros sncRNAs en la homeostasis de organismos superiores (plantas y animales).
Evolucién de su biogenesis y funciones durante el desarrollo, defensa y en estabilidad
gendmica en plantas y animales. ARN circulares (circRNA). Estabilidad de miRNAs. Regulacion
en c¢is por modificaciones post-transcripcionales y en frans por sus propios targets.

Modulo V: Cuerpos de silenciamiento de RNA. Granulos de Estrés, P-Bodies y cuerpos
relacionados. Dindmica de granulos de estrés y PBs. Determinantes moleculares y celulares de
su agregacién: motores moleculares, “crowding” citosolico, interacciones proteina-proteina
mediadas por prion-like, secuencias repetitivas y/o de baja complejidad (LCR). Relevancia
funcional de la formacion de cuerpos de silenciamiento.

Modulo VI: Transporte subcelular de RNA. Relevancia durante el desarrollo embrionario
temprano y en la polaridad neuronal. Motivos de RNA involucrados. Exportacion de RNAm por
el poro nuclear y por vias alternativos: evaginacion de granulos de RNA. Motores moleculares y
adaptadores. Traduccion localizada: Mecanismos moleculares y celulares.
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TRABAJO PRACTICO:
Andlisis de PBs v SGs en células de mamifero.

|. Metodologia general, herramientas y artefactos: anticuerpos y transfeccion de marcadores
moleculares.

Il. Analisis cuantitativo automatizado de imagenes mediante algoritmos de MATLAB
especificamente disefados.

Ill. Cuantificacion del efecto del knockdown por RNAI de componentes de andamiaje y
cataliticos de PBs.

SEMINARIOS: Cada estudiante realizara una presentacion oral (45 min) de un articulo
seleccionado por los docentes y relacionado a los temas de los modulos tedricos.

Examen final escrito: Problemas y preguntas sobre todos los contenidos practicos y tedricos
del curso.
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Referencia Expte. N°© 490.327/07

Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

Ciudad Auténoma de Buenos Aires, 7.8 AGQ 2018

VISTO
La nota a fojas 238 presentada por la Direccidén del Departamento de Fisiologia, Biologia

Molecular v Celular mediante la cual eléeva la informacién del curso de posgrado Tépicos de
Biologia Celular Avanzada: Biologia Celular de] RNA para el afio 2018.

CONSIDERANDO
Lo actuado por la Comilsi(')n de Doctorado,
Lo actuado por la Comisién de Posgrado,
Lo actuado por la Comisién de Presupuesto y Administracion,
Lo actuado por este cuerpo en la sesidn realizada en el dia de la fecha,
En uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

ARTICULO 1°: Aprobar el dictado del curso de posgrado Topicos de Biologia Celular
Avanzada: Biologia Celular del RNA de 56 hs. de duraci6n, que sera dictado por la Dra. Graciela
Boccaccio con la colaboracién de los Dres. Anabella Srebrow, Ezequiel Surace, Dr. Javier de
Gaudenzi, Andrea Gamarnik, Manuel de la Mata, Pablo A. Manavella, Federico Damian Ariel y

Luis Anibal Diambra.

ARTICULO 2°: Aprobar el programa del programa del curso de posgrado Tépicos de Biclogia
Celular Avanzada: Biologia Celular del RNA, obrante a fs 243/247, para su dictado del 12 de
noviembre al 10 de diciembre de 2018.

ARTICULO 3°: Aprobar un puntaje maximo de tres (3) puntos para la Carrera del Doctorado.

ARTICULO 4°: Comuniquese a la Direccién del Departamento de Fisiologia, Biologia Molecular
y Celular, a la Direccién de Alumnos, a la Biblioteca de la FCEyN y a la Secretaria de Posgrado con
fotocopia del programa incluida. Cumplido archivese.

Resolucion CDN° 2 () § 2

SP/gal17/06/2018

or. pfmpAzos

Secretario Adjunto de Posgraco
FCEyN - UBA




