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ntroduccion al Andlisis de Datos Genéticos con R

Objetivos del curso:

R esun sistema para anatisis estadisticos y graficos creado por Ross Thakg y Robert
Gentleman (1996) cuye uso ha ido creciendo fuertemente en el ambito academkla
Im;ncra exponcncial sus aplicaciones a diferentes campos de la ciencia. R tiene gna naturaleza doble
de programa y lenguaje de programacion, por lo que ofrece una amplia gama de{posibilidades
dependicndo de los interescs particulares y ¢l grado de entrenamiento en ¢l campodela
programacion. :

, ampliando de

El objetivo del curso es proporcionar un punto de partida para investigadotes de] campo de Ia
gengtica en ¢l uso de este Programa cn el manejo y analisis de datos gendticos.

Entre las principales razones para comenzar a utilizar R se podria meneiongr:

: |
I Suincomparable amplitud en relacion con los campos de aplicacion y la disponibilidad de
avanzadas herramicntas estadisticas tales como los modelos mixtos y aditi;vos generalizados,

i

2. Aate cl notorio incremento de contribuciones cicntificas fuc presentan sus resultados eq el
contexto de R, un mayor conocimiento de este programa es importante pa.vJ[a una mejor
comprension de fa literatura,

3. La contribucién de un gran nimero de investigadores de diferentes dreas ptfoveen
continuamente nuevos baquetes que amplian dia a dia lag aplicaciones dispbnibles,

4. R se distribuye gratuitamente bajo los términos de ta GNU General Public icence,
disponible en varias formas, pudiéndose instalar en diferentes sistemas tivos (Linox,

Windows, Maclntosh). Esto ascgura su permanente actualizacién ¥ perfeccibnamiento,

En lo que se reficre cspecificamente al campo de la genética, ef uso de} entomo R tiene Iz
ventaja de facilitar cf uso de las tablas de datos para diferentes tipos de anlisis, tenicndo una
estructura bdsica generalizada, gracias a Ia existencia de comandos especificos para importacion,
eXportacion y conversién entre formatos. Asimismo existen Paquetes para diferentes tipos de ‘
andlisis, tales como cstudios de estructura y variabilidad genética, evolutig ¥ filogenia, cstudios de
asociacién entre sindromes clinicos y marcadores genéticas, mapeo genética, genética cuantitativa,
cic.
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RS 1 pms;éntc curso pmpdnc brindar Ias herramientas elementales que perntitan a fos alumnos

conocer las principales vistudes de R, aprender a manejar datos genéticos denirp de este ambiente y
realizar algunos analisis de uso freenente en estudios poblacionales y coantitativos. Dada |a

infinidad de aplicaciones disponibles, mas que una visidn exhaustiva, se pretengde que el curso sea
un punto de partida para que los alumnos puedan explorar las posibilidades que|ofrece R para

estudios més especificos vinculados a las respectivas lineas de trabajo.
Duracion del Curso

Clases teéricas: 40 hs

Clases pricticas: 20 hs

Evaluacién

Examen consistente en Ia Preparacion individual y anafisis de datos experizﬁxenta]es aportados

por el alumno
Cupo
15 alumnos.

Requisitos

Graduado universitario cop conocimientos e interéds en analisis de datos genético/pob.
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Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

Ref. Expte. N° 499.496/11
VISTO:

Buenos Aires, ) § SEP 2016

la nota a fojas 47 presentada por la Dra. Viviana Confalonieri, Directora del Departamento de Ecologia
Genética y Evolucién, mediante |a cual eleva la informacion del curso de posgrado Anélisis de datos genéticos con
R, que sera dictado del 25 de octubre al 4 de de noviembre de 2016 por el Dr. Juan César Vilardi,
CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comision de Doctorado,

lo actuado por la Comisién de Postgrado,
lo actuado por la Comision de Presupuesto y Administracion
lo actuado por esle cuerpo en Sesién Ordinaria realizada en el dia de la fecha,
en uso de las afribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVC DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

Articulo 2°; Aprobar el programa del curso de posgrado Anélisis de datos genéticos con R obrante a fojas 54 a 57
del expediente de la referencia.

Articulo 1°: Aprobar el curso de posgrado Andlisis de datos genéticos con R, de 80 horas de duracion.
Articulo 3° Aprobar un puntaje maximo de tres {3) puntos para la Carrera del Doctorado.
Articulo 4° Aprobar un arancel de 200 médulos. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta
presupuestaria habilitada para tal fin, y sean utilizados de acuerdo a la Resolucion 072/03.
Articulo 5° Comuniquese a la Biblioteca de la FCEyN con fotocopia del programa incluida.

Articulo 6°. Comuniquese a la Secretaria de Postgrado, a la Direccidn de Alumnos, a la Direccién de Movimiento de
Fondos, a la Direccion del Departamento de Ecologia, Genélica y Evolucion y a la Direccion de Presupuesto y
Contabilidad. Cumplido, archivese.
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