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Ref. Expte. N° 459.496/11 o
Q
Buenos Aires, pro 4
006 0CT 2014 ‘
» VISTO:

la nota de fecha 04/08/2014, presentada por la Dra. Viviana Confalonieri, Directora del Departamento de
Ecologia Genética y Evolucion, mediante la cual eleva la informacién del curso de posgrado Introduccion al analisis
de datos genéticos con R, que sera dictado en el segundo cuatrimestre de 2014 (del 27/10/2014 al 07/11/2014) por el
Dr. Juan César Vilardi,

CONSIDERANDO:
lo actuado por la Cemisién de Doctorado,

lo actuado por la Comision de Postgrado,

. i

lo actuado por la Comisién de Presupuesto y Administracion
lo actuado por este cuerpo en Sesién Ordinaria realizada en el dia de la fecha,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

i EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE
Articulo 1°: Aprobar el curso de posgrado Introduccion al analisis de datos genéticos con R, de 60 horas de
duracion.
Articulo 2° Aprobar el programa del curso de posgrado Introduccion al anélisis de datos genéticos con R obrante
a fs 37 a 40 del expediente de la referencia.
Articulo 3° Aprobar un puntaje méximo de tres (3) puntos para la Carrera del Doctorado.
Articulo 4% Aprobar un arancel de 200 médulos. Disponer que los montos recaudados sean utilizados conforme a lo
dispuesto por Resolucion CD N° 072/03.
Articulo 5° Comuniquese a la Direccion del Departamento de Ecologia, Genética y Evolucion, a la Biblioteca de la
FCEyN y a la Secretaria de Postgrado (con fotocopia del programa incluida). Comuniquese a la Direccion de Alumnos
g (sin fotocopia del programa). Cumplido, archivese.
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Programa del curso

introduccidn,

Qué es R? Por qué usar R? Ventajas de R sobre otros entornos, Tipe de ﬁz:arcadﬂres v Sistemas

Genéticos. Objetivos de Estudios Genéticos Poblacionales.
Conceptos basicos del uso de R

La pagina web de R: “The Comprehensive R Archive Network™ (CRAN). Manuales
disposnibles. Instalacién v uso de R en distintos sistemas operativos. La pagina de inicio. Interfases
graficas disponibles. Espacio de trabajo. Directorio de trabajo. Operadores elementales. Funciones
0 comandos basicos. Guardado de datos. Guardado de historial de comandos. Instalacion y Carga de
Paguetes mediante la linea de comandos y usando interfases graficas. Diferencia entre los concepios

instajar y cargar. Paguetes para analisis de datos genticos y ecolGgicos. Cierre de sesién
Los objetosen R

Variables. Vectores. Matrices. Tablas de datos {“data frames™). Funciones. Organizacién v
mangcjo de los datos. Preparacion de los datos en hiojas de calculo. Exportacién de datos: formatos
compatibles. Importacién de datos desde R, Recodificacion de datos = conversitn de objetos,
Objetos con datos genéticos. Tablas de datos, Cbjetos genind. Objetos genpop. Objetos hierfstat,

Tipes de marcadores genéticos. Microsaiélites. SNP. Secuencias de ADN. Secuencias proteicas.
Analisis estadisticos clementales, simulaciones v

Correlacion ¥ regresion entre dos variables, Grificos elementales: ef comando plotf}.
Introduccitn a la definicion de formulas. Generacién de miimeros aleatorios con diferentes
% de datos con distribucitn normal. Datos binarios ¥ simulacion de la deriva

genética. Muesireo aleatorin v remuestreo de datos por * bootstran”™ v “jackniffe” usando Ia funcién
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Fanciones plotf} v text{). Mejora del aspecto de los graficos. Comparacién entre H observ. aday H

esperada. Prucba de ajuste 2 Hardy Weinberg. Ji cuadrado nradicional ¥ simulacién de Monte Carlo.

Ajuste para comparaciones multiples.
Analisis de Estructura Poblacional y Diferenciacién Genética

Estadisticos F. Significacién de los estadisticos F PO permutaciones. Analisis Jerarquizado de
Estructura Genética. Estimacion de Compenentes de Ia Varianza. Intervalos de Corfianza para los
Cemponentes de Varianza y Estadisticos 7. Estimacion de Distancias. Datos aenohpzcob Datos de
secuencias. Analisis de agrupamiento. Test para Hipdtesis de Aislamiento per Distancia. A vianejo de
datos Presencia/Ausencia. Anslisis de Varianza Moiecular (AMOVA)L Preparacion de los datos,
Estimacién de componentes de varianza y estadisticos Phi (@). Significacién dellos resultados por

test de permutaciones.
Analisis de rasgos cuantitativos

Simulacion de datos cusntitativos: Valores fenotipicos ¥ valores reproductivos. Toma de
muesias y disefio experimental. Simulacion de cruzamientos. Analisis de componenies de ia
varianza para un moedelo de medios hermanos, Apilicacién de un modele Hncal mixto ajustado por

mdxima verosimilitud. Estimacion de I2 heredabilidad del rasgo.
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