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Gendmica Medica v Enfermedages

Programa de Clases Tedricas

Modulo |, Gendmica Médica

Tema 1: Enfermedades Mendelianas y Complejas, Fibrosis Quistica, Huntington y Fragil X
Gendmica dgl Céncer y Autismo, Busqueda Y priorizacion dg genes candidatos, Bases de Datog
de Mutaciones,

Tema 2: GWAS, Heredabiliga
Comunes, (CD/Cv), GWAS, Replicabilidaq. El Enigma de |a Heredabilidad Oculta. Epigenélica y
enfermedades.

Tema 3: Medicina Personalizada: Plataformag Comerciales de Genozipacidn. Variacién
estructural y enfermedades. Farmacogenémica. Screem‘ng Y diagnéstico gendmico de
embriones, aCGH, Paneles de Genes y Exomas. Medicina Personaiizada. Genomas a partir de
Células Unicas. '

Méduio 1. Seleccion Gendmica, Aspectos Eticos ¥ Legales
Tema 4: Seleccion Genodmica: £ escenario GATACA, El objetivo de evitar lag enfermedades.

Seleccion de donantes en bancos de Células germinales, Seleccién gendmica de embriones
humanes, g Panel Ashkenazi.

"ELSI" de HapMap, Regulaciones Nacionales. Anonimizacién e Identificacién de Genomas
Personales. Consentimiemos informados. £ caso Myriad y Ia Propiedad de los Genes.

Programa Tematico de Trabajos Practicos

GWAS y BBDD de Enfermedades

TP1- Base de datos OMIM, de Mmutaciones, enfermedades Y variantes estructurals, SNPeff.
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Genomica Medica y Enkvmedaaes

TP-2 GWASp, Programas de predicrian Slelviian g vanantes Mutacionales: SIFT p P
Vel lai i, oiNFator, Manejo de datos dp aCGH y arrays de SNP's. Aplicaciones.
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CIENCIAS EXACTAS
¥ NATURALES

Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

Ref. Expte. N° 503.393/2014
4 DT
Buenos Aires, f 4 ABR 20 14

VISTO:
la nota de fecha 24/2/2014, presentada por la Dra. Vivina Confalonieri, Directora Adjunta del Departamento

de Ecologia Genética y Evolucién, mediante la cual eleva la informacién del curso de posgrado GENOMICA MEDICA Y
ENFERMEDADES, que ser4 dictado en el segundo cuatrimestre de 2014 (del 23 de octubre al 2 de diciembre de 2014)
por el Dr. Hernén Dopazo con la colaboraci6n del Lic. Cristian Rohr

el CV de Cristian Rehr,
CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comisién de Doctorado .

lo actuado por la Comisién de Ensefianza, Programas, Planes de Estudio y Postgrado,
lo actuado en la Comision de Presupuesto y Administracion,

lo actuado por este cuerpo en Sesion Ordinaria realizada en el dia de Ia fecha,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE;

Articulo 1°: Autorizar el dictado del curso de posgrado GENOMICA MEDICA Y ENFERMEDADES, de 50 horas de
duracién

Articulo 2°: Aprobar el programa del curso de posgrado GENOMICA MEDICA Y ENFERMEDADES nhrante a f< 5 y 6

del expediente de ia referencia,
Articulo 3°: Aprobar un puntaje maximo de dos (2) puntos para la Carrera del Doctorado.

Articulo 4°: Aprobar un arancel de 200 médulos. Disponer que los montos recaudados sean utilizados conforme a lo
dispuesto por Resolucion CD N° 072/03,

Articulo 5° Comuniquese a la Direccién del Departamento de Ecologia, Genética y Evolucién, a la Biblioteca de la
Facultad, a la Subsecretaria de Postgrado (con fotocopia del programa incluida, fs 5 y 6) y a la Direccion de Alumnos
(sin fotocopia del programa incluida).Cumplido, archivese
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