Programa

Genomica Evolutiva

Andlisis genético de la diversidad. Gendmica y transcriptémica. eQTL. Canalizacion
genética. Robustez trancripcional. Plasticidad fenotipica. Bases genéticas de la
plasticidad fenotipica: casos de estudio (quimio-receptores y detoxificacion). Plasticidad
fenotipica transcriptdmica y gendmica. Interaccién genotipo-ambiente.

Andlisis de secuenciacién masiva (GWAS). Genémica funcional. Integracién fenotipo-
genoma-transcriptoma. Arquitectura genética de caracteres complejos. Epistasis y
aditividad. Identificacion de redes epistaticas y redes metabdlicas. ;Cuanta variacion
genética (gendmica) hay en poblaciones naturales?. El caso de la heredabilidad perdida
(genémica humana)

Genémica poblacional. Trancriptémica poblacional. Gendmica ecoldgica. Bases
moleculares de la adaptacion. El papel de la expresion génica en la evolucion.
Evolucion de genes y genomas. Filogeografia Métodos de estudio de estructura
poblacional. Demografia y seleccion.

Introduccién a las nuevas herramientas para el estudio genémico (Next Generation
Sequencing). Las plataformas gendmicas y bioinformaticas. Roche e Ilumnina
similitudes y diferencias. Proyectos de secuenciacion desarrollados en Argentina.
Transcriptomica de novo y RNA seq. Estudios funcionales y regulatorios Epigenémica
(ChIP-Seq, ChIP-exo-seq.)

Gendémica Aplicada

Herramientas genémicas usadas en cria animal I. Identificacion, pruebas de paternidad y
deteccion de defectos hereditarios. Aplicacién de las herramientas genéticas y
genomicas que identifican QTL y alelos génicos detrimentales. Metodologias

empleadas en ganaderia (casos de estudios el genoma bovino). El caso de la deficiencia
de la alfa-glucosidasa en bovinos de raza Braford.

Herramientas gendmicas usadas en cria animal II. Analisis de la variabilidad genética
involucrada en aspectos productivos y sanitarios. Descripcién del modelo clasico
(rumiantes). Estudio de genes candidatos, tales como calpaina/calpastatina en las razas
Brahman, Hereford y Braford. Anlisis de asociacién genotipo fenotipo (GWAS) para
caracteres de importancia agropecuaria. Caso de andlisis: resistencia a parasitos internos
en ovinos y con la leucosis bovina en animales Holando y cruzas Holando x Jersey.

Genética y genémica de las poblaciones humanas. Patrones de estructura poblacional en
poblaciones humanas a diferentes escalas espaciales: globales, regionales y sub-
regional. Métodos de correccidn asociados al analisis de la estructura poblacional de
poblaciones humanas. Estudios de la interaccion seleccion-historia demogréfica durante
la evolucion humana. Genémica personalizadas: inferencias de la ancestralidad
individual a partir de datos genéticos y genémicos.
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Trabajos Practicos (total 12 hs)

Se utilizaran computadoras para analizar diferentes programas y casos de estudios
1§ relacionados con Filogenémica y Anlisis de secuenciacién masiva (GWAS). Estos
% précticos estaran a cargo de los Dres. John Novembre y David Posada
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Universidad de Buenus Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

Ref. Expte. N° 502.587/2013

Buenos Aires, - =

VISTO: 17 AGD 2013

La nota de la Dra. Irina Izaguirre Directora del Departamento de Ecologia éenética y

Evolucion, mediante la cual eleva la informacion y programa del curso de posgrado Genémica

evolutiva y aplicada que sera dictado durante el segundo cuatrimestre 2013 (desde el 11 al 20 de

noviembre) por el Dr. Juan José Fanara con la colaboracién de los Dres: Trudy Mackay, David
Posada, Mario Poli, Enrique Lessa y John Novembre

.....

CONSIDERANDOQ:

Lo actuado por la Comision de Doctorado de esta Facultad el 25/06/2013,

lo actuado por la Comisién de Ensefianza, Programas, Planes de Estudio y Posgrado:
lo actuado por la Comision de Presupuesta y Administracion,

lo actuado por este cuerpo en Sesion Ordinaria realizada en el dia de la fecha,

en uso de las afribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

Articulo 1°: Autorizar el dictado del curso de posgrado Genémica evolutiva v aplicada, de 60 horas
de duracion.

Articulo 2°: Aprobar el Programa del curso de posgrado Genémica evolutiva y aplicada obrante a fs
6y 7 del expediente de la referencia

Articulo 3°: Aprobar un puntaje maximo de TRES (3) puntos para la Carrera del Doctorado.

Articulo 4°: Aprobar un arancel de 100 madulos, estableciendo que los montos recaudados seran
utilizados conforme a lo dispuesto por Resolucién CD N° 072/03,

Articulo 5° Comuniquese a la Direccién del Departamento de Ecolonia, Genética v Fvolucion v a la
Subsecretaria de Postgrado y a la Biblioteca FCEN (con fotocopia de programa incluida fs 6 y7).

Articuic & wiiglese a la DireuciZn de alumnos sin fotocopia ¢ pragrama. Gumplide, archivese,
=D = iV
RESOLUCION CD N°
SP/ medf03/07/2013
:“—./\—-ﬁ
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