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Genómica Evolutiva 

Análisis genético de la diversidad. Genómica y transcriptómica. eQTL. Canalización 
genética. Robustez trancripcional. Plasticidad fenotípica. Bases genéticas de la 

plasticidad fenotípica: casos de estudio (quimio-receptores y detoxificación). Plasticidad 
fenotípica transcriptómica y genómica. Interacción genotipo-ambiente.   
Análisis de secuenciación masiva (GWAS). Genómica funcional. Integración fenotipo- 
genoma-transcriptoma. Arquitectura genética de caracteres complejos. Epístasis y 
aditividad. Identificación de redes epistáticas y redes metabólicas. ¿Cuanta variación 
genética (genómica) hay en poblaciones naturales?. El caso de la heredabilidad perdida 
(genómica humana) 

  

Genómica poblacional. Trancriptómica poblacional. Genómica ecológica. Bases 
moleculares de la adaptación. El papel de la expresión génica en la evolución. 
Evolución de genes y genomas. Filogeografía Métodos de estudio de estructura 
poblacional. Demografía y selección. 

Introducción a las nuevas herramientas para el estudio genómico (Next Generation 
Sequencing). Las plataformas genómicas y bioinformáticas. Roche e Ilumnina 
similitudes y diferencias. Proyectos de secuenciación desarrollados en Argentina. 
Transcriptomica de novo y RNA seq. Estudios funcionales y regulatorios Epigenómica 
(ChIP-Seq, ChIP-exo-seq.) 

Genómica Aplicada 

Herramientas genómicas usadas en cría animal 1. Identificación, pruebas de paternidad y 
detección de defectos hereditarios. Aplicación de las herramientas genéticas y 
genómicas que identifican QTL y alelos génicos detrimentales. Metodologías 
empleadas en ganadería (casos de estudios el genoma bovino). El caso de la deficiencia 
de la alfa-glucosidasa en bovinos de raza Braford. 

Herramientas genómicas usadas en cría animal II. Análisis de la variabilidad genética 
involucrada en aspectos productivos y sanitarios. Descripción del modelo clásico 
(rumiantes). Estudio de genes candidatos, tales como calpaína/calpastatina en las razas 
Brahman, Hereford y Braford. Análisis de asociación genotipo fenotipo (GWAS) para 
Caracteres de importancia agropecuaria. Caso de análisis: resistencia a parásitos internos 
en ovinos y con la leucosis bovina en animales Holando y cruzas Holando x Jersey. 

  

Genética y genómica de las poblaciones humanas. Patrones de estructura poblacional en 
poblaciones humanas a diferentes escalas espaciales: globales, regionales y sub- 
regional. Métodos de corrección asociados al análisis de la estructura poblacional de 
Poblaciones humanas. Estudios de la interacción selección-historia demográfica durante 
la evolución humana. Genómica personalizadas: inferencias de la ancestralidad 
individual a partir de datos genéticos y genómicos. 
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Trabajos Prácticos (total 12 hs) 

Se utilizarán computadoras para analizar diferentes programas y casos de estudios 

relacionados con Filogenómica y Análisis de secuenciación masiva (GWAS). Estos 

prácticos estarán a cargo de los Dres. John Novembre y David Posada 
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Universidad de Buenos Lives 

Facultad de Ciencias Exactas y Naturales 

Ref. Expte. N* 502.587/2013 

Buenos Aires, , E viso: 12 A60 2013 La nota de la Dra. lrina Izaguirre Directora del Departamento de Ecología Genética y 
Evolución, mediante la cual eleva la información y programa del curso de posgrado Genómica 
evolutiva y aplicada que será dictado durante el segundo cuatrimestre 2013 (desde el 11 al 20 de 
noviembre) por el Dr. Juan José Fanara con la colaboración de los Dres: Trudy Mackay, David 
Posada, Mario Poli, Enrique Lessa y John Novembre 

CONSIDERANDO: 

Lo actuado por la Comisión de Doctorado de esta Facultad el 25/06/2013, 
lo actuado por la Comisión de Enseñanza, Programas, Planes de Estudio y Posgrado; 
lo actuado por la Comisión de Presupuesto y Administración, 
lo actuado por este cuerpo en Sesión Ordinaria realizada en el día de la fecha, 
en uso de las atribuciones que le confiere el Artículo 113" del Estatuto Universitario, 

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES 
RESUELVE: 

Artículo 1*: Autorizar el dictado del curso de posgrado Genómica evolutiva y aplicada, de 60 horas 
de duración. 

Artículo 2%: Aprobar el Programa del curso de posgrado Genómica evolutiva y aplicada obrante a fs 6 y 7 del expediente de la referencia 

Artículo 3%: Aprobar un puntaje máximo de TRES (3) puntos para la Carrera del Doctorado. 

Artículo 4%: Aprobar un arancel de 100 módulos, estableciendo que los montos recaudados serán utilizados conforme a lo dispuesto por Resolución CD N* 072/03, 

Artículo 5% Comuniquese a la Dirección del Departamento de Ecolocía, Genética y Evolución y a la 
Subsecretaria de Postgrado y a la Biblioteca FCEN (con fotocopia de programa incluida fs 6 y DD. 

Artículo 

  

amuiquese a la Dirección de alumnos sin foto 

  

RESOLUCION CD N* 
SPI med/03/07/2013 

  

Dr, JORGE ALIAGA 
DECANO 
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