Int. Giiiraldes 2620 Ciudad Universitaria - Pab, 11 4° Piso- (01 1) 4576 3354

CPAICH28EHA Nunez. Ciudad Autdénoma de Buenos Aires Argentina

Carrera: Licenciatura en Ciencias Biologicas Cddigo de la carrera: 05

Carrera: Doctorado en Ciencias Biol6gicas Caddigo de la carrera: 55
Cédigo de la materia:

3
Genética y Ecologia Molecular I
CARACTER: [SI/NOJ PUNTAJE:

Curso obligatorio de licenciatura (plan 19 )

Curso optativo de licenciatura (plan 1984)

Curso de postgrado SI 1y
Duracién de la materia: i 8 Semanas Cuatrimestre en que dicta: % 1ro f
Frecuencia en que se dicta: Anualmente
Horas de clases semanales: Discriminado por: Hs.
Teoricas 28
Problemas 10
Laboratorios 20
Seminarios 10
Carga horaria semanal: 8h 30°
Carga horaria total del curso: 68
Salidas de Campo (en dias) 0

Asignaturas correlativas: e

Curso PG. Dirigido a: Lic. En Cs. Biolédgicas, Ing. Agrénomos, Biotecnélogos, y
carreras afines.

Forma de Evaluacion: Examen escrito.

Profesor/a a cargo: Dra Viyiana Confalonieri

Firma:

Aclaracion: U;C,}«?%@ Fecha: 22 /12 /2011

DR, ESTEBAN R HASSOW
VIREL 106 _ L
[ SOLUGHR GENETICAY EvuLuuiLe
DEPTO EUULY 1By

e e L e —_ ——



CURSO DE POST-GRADO Y/O DOCTORADO

mmbre del Curso | Genética y Ecologia Molecular | ol
Responsable [ Viviana Andrea Confalonieri i

En caso de que el responsable del Curso no sea Docente de esta Facultad debera adjuntarse su CV y nota solicitando la autorizacion - |

Docentes que colaboran en el dictado del curso l
SE adjunta listado

rCurso es dirigido a l Bidlogos, Biotecndlogos, Ing. Agrénomos y carreras afines.

\?antidad de dias que dura el curso | 17 dias

LL_L_

Fecha de inicio | 20 de marzo 2012 | Fecha de finalizacién [ 11 de mayo 2012 |
e

En ambos casos consignar dia y mes aun cuando sea tentativo

Modalidad horaria | Martes y viernes de 10-16 horas
Informar dias y horario aun cuando sea tentativo. Indicar ademas si el dia sabado se dicta el curso
[ Cant. horas totales | 68 [ Cant. horas semanales | 12 =3
Hs. semanales de tedricas 04 hs.
Hs. semanales de problemas 02 hs
Hs. semanales de laboratorio 04 hs.
Hs. semanales de seminario 02 hs.
Salidas de campo 00 dias
En salidas de campo indicar cantidad de dias.
N° min. de alumnos | 5 [ N° max. De alumnos _| -
En caso de n° maximo indicar prioridades de ingreso o método de seleccion.
rForma de evaluacion | Examen escrito =
Puntaje para doctorado \ 2 | Puntos

Justificar si se difiere de las pautas aconsejadas por la Comision de Investigacion, Publicaciones y Postgrado.

ﬁrancel (Justificar) l 200 \ Médulos

rEn caso de aceptar excepciones al arancel total indicarlos con claridad.

Y

[ Modalidad de pago [ El que establece la Facultad Fi

Aprobacién programa \ Resolucion CD N°
Si aun no fue aprobado poner "nuevo”. En todos los casos adjuntar programa !!

rComisién que evalué el curso Subcom. Doctorado
\ Ve B° del Departamento
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Docentes que colaboran en el curso de postgrado: “Genética y Ecologia Molecular I”

Dra Irina lzaguirre. Profesora Adjunta del Departamento EGE, FCEyN, UBA
Dra Veronica Lia. Jefa de Trabajos Practicos del Departamento EGE, FCEyN, UBA.
Dra Bettina Mahler. Jefa de Trabajos Practicos del Departamento EGE, FCEyN, UBA.

Dr Eduardo Greizerstein. Jefe de Trabajos Practicos del Departamento EGE, FCEyN, UBA.

Dra Noelia Guzman. Ayudante de 12 del Departamento EGE, FCEyN, UBA.
Lic. Carolina Minutolo. Ayudante de 12 del Departamento EGE, FCEyN, UBA.
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Genética y Ecologia Molecular I
Curso de Doctorado y Postgrado

Fundamentos

El curso “Genética y Ecologia Molecular I” se fundamenta en la necesidad de formar
alumnos de Doctorado en Cs. Bioldgicas y afines en una disciplina joven y en constante
crecimiento como lo es la ecologia molecular, también llamada genética ecoldgica. Abarca
dos médulos principales: Genética del paisaje y Genética del comportamiento. La teoria y
practica de esta tematica se nutre de diversas disciplinas de la biologia, principalmente la
genética, la ecologia y la biologia evolutiva, y también de otras disciplinas tangenciales
como lo son la bioinformatica. En los dltimos 20 afios se han desarrollado metodologias
cada vez mdas confiables y accesibles para caracterizar molecularmente individuos,
poblaciones y especies, por lo que esta tarea se ha vuelto casi rutinaria. Consecuentemente,
se ha generado una enorme cantidad de datos que ha permitido a bidlogos evolutivos,
genetistas y ecélogos, proponer nuevas hipétesis sobre ecologia y evolucién en plantas,
animales, hongos, algas y bacterias. En paralelo a esto, el gran avance informatico ha
permitido implementar algoritmos desarrollados en relacion a ésta, y otras disciplinas muy
relacionadas como lo es el analisis filogenético, y poder asi responder de una manera mas
rigurosa a las tantas preguntas que surgen como resultado de las investigaciones en este
nuevo campo de la ciencia. Los marcadores moleculares nos permiten, cuantificar la
diversidad genética, rastrear el movimiento de los individuos, medir endogamia, identificar
restos de individuos, caracterizar nuevas especies y trazar patrones histéricos de dispersion.
Todas estas aplicaciones se usan frecuentemente para investigar cuestiones ecoldgicas
précticas, tales como cudles son las poblaciones que estan en mayor riesgo de extincién
dado su nivel de endocria, o también cudnta hibridacién ocurrié entre cultivos
genéticamente modificados y sus parientes salvajes Por todo lo expuesto, es fundamental
que bidlogos orientados hacia la genética evolutiva y la ecologia, tengan la oportunidad de

adquirir los conocimientos bésicos y las herramientas fundamentales en relacién a esta
tematica.

Objetivos:

Destacar la importancia de los estudios sobre biodiversidad molecular en estudios
ecolégicos, en particular aquellos relacionados a la genética del paisaje y del
comportamiento.

Comprender los principios genéticos y evolutivos que subyacen a la elaboracién de los
algoritmos utilizados en ecologfa molecular.

Aprender a utilizar las herramientas informéticas mas comuinmente usadas para el analisis
de caracteres moleculares aplicados a estudios de ecologia molecular.

PROGRAMA

Modulo I: Genética del Paisaje
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1. Introduccién: Definicién de Genética del Paisaje. Introduccién de conceptos basicos
(poblacion panmictica, la poblacién como unidad de evolucion, herramientas de la genética

3. Meétodos de agrupamientos Bayesianos. Estadistica Bayesiana vs. Estadistica Clasica.
Criticas al paradigma clasico. Teorema de Bayes. Probabilidades priori y a posteriori.
“Flat priors™. Distribucién de probabilidades. Probabilidades objetivas y subjetivas. Uso de
Cadenas de Markov de Monte Carlo (MCMC). Definicién de metapoblaciones. Métodos

y modelos estadisticos subyacentes.

4.  Meétodos de Autocorrelacién Espacial y de Interpolacién Espacial. Correlacién de
distancias genéticas y variables ambientales. Determinacién de gradientes. clinas.
Interpolacién espacial en especies de distribucién uniforme: definicion. Identificacion de
barreras del flujo génico asociadas a ambientes no utilizables. Uso del programa Allele in
Space (AIS) y DIVA GIS.

5. Meétodos de regresion. Especies con distribucién uniforme de poblaciones. Test de
Mantel y célculo del Tamaiio del Vecindario. Capacidad de dispersion.

6. Genética del Paisaje de comunidades microbianas acuéticas. El papel de las
comunidades microbianas en la naturaleza. Problemas de la microbiologia molecular.
Genes ribosomales como marcadores de utilidad en la identificacién de microorganismos.
Sondas genéticas para la identificacién. Aplicacién de la técnica de CARD-FISH para la
cuantificacién de grupos bacterianos Yy otros organismos de la trama microbiana. Analisis
de la biodiversidad microbiana por técnicas de fingerprinting (ej. DGGE). Perfiles
genéticos de comunidades microbianas, Aplicacién de técnicas moleculares en estudios
regionales de comparacién de ambientes. Clonado de comunidades microbianas. Otras
alternativas al ARN ribosomal para la identificacién de comunidades microbianas.

Modulo III: Genética del Comportamiento

7.  Anélisis de paternidad: Marcadores moleculares utilizados para investigar sistemas de
apareamiento. Andlisis de paternidad. Determinacién de sistemas de apareamiento
desconocidos. Analisis de paternidad aplicados a estudios de dimorfismo sexual, seleccion
sexual y competencia de espermas. Uso del programa MLRelatedness.
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8. De la monogamia a la promiscuidad: estudios mediante marcadores moleculares.
Eleccién del macho y el Complejo Mayor de histocompatibilidad. Sexado molecular.
Determinacién de desvios en relaciones de sexos. Determinacién de paternidad para poner
a prueba modelos de comportamiento cooperativo. Marcadores mitocondriales aplicados al
estudio del parasitismo de cria. Uso del programa COLONY,
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Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

Referencia Expte. N° 500.589/2011
” HR it
Buenos Aires, L 6 f ’“‘R Zd iz

VISTO ‘ -
la nota del Dr. Esteban Hasson Director del Departamento de Ecologia, Genética y Evolucién, mediante la cual eleva la
informacion del Curso de Posgrado Genética y Ecologia Molecular |, que sera dictado en el primer cuatrimestre de 2012 (20 de
marzo al 11 de mayo de 2012), por la-Dra. Viviana Andrea Confalonieri con la colaboracion de la Dra. Irina |zaguirre, Dra. Veronica
Lia, Dra. Bettina Mahler, Dr. Eduardo Greizerstein, Dra. Noelia Guzmén y Lic. Carolina Minutolo :

CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comision de Doctorado e! 22 de Febrero de 2010,

lo actuado por la Comision de Ensefianza, Programas, Planes de Estudio y Posgrado,

. lo actuado por la Comision de Presupuesto y Administracion,
lo actuado por este cuerpo en Sesion Ordinaria realizada en el dia de la fecha,
en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo N° 113° del Estatuto Universitario,
EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE
CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

Articulo 1°: Autorizar el dictado del Curso de Postgrado Genética y Ecologia Molecular |, de 68 hs. de duracion
Articuio 2°: Aprobar el programa del Curso de Posgrado Genéticay Ecologia Molecular | obrante a fs 6 a 10 del expediente de |a
referencia.
Articulo 3°: Autorizar un puntaje maximo de dos (2) puntos para la Carrera de Doctorado.

Articulo 4°: Aprobar un arancel dg 200 médulos. Disponer que los montos recaudados seran utilizados conforme @ lo dispuesto por
Rasolucién CD N° 072/03. .

Articulo 5° Comuniquese a la Direccion del Departamento de Ecologia, Genética y Evolucion, a la Bibliotica de la FCENyala
adel programafe 2 a7 incluidas). Comuniquese a la Direccion de alumnos (sin fotocopia

Subsecietaria de Hosgrado (con fotecopl
del programa) . Cumplido archivese.
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