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Introduccion a la informatica de la biodiversidad

Programa
Contenidos tedricos y metodolégicos

Introduccion general

Tipos de datos de biodiversidad: Taxonomicos, geograficos, ambientales,
cronoldgicos, anatémicos, desarrollo, parentescos.

Origen de datos de biodiversidad: Colecciones biolégicas, observaciones,
multimedia.

Datos y metadatos. Especificaciones utilizadas en biodiversidad y disciplinas

relacionadas.

Introduccion a las bases de datos

Concepto de normalizacion e integridad referencial. El modelo entidad-relacion.
Bases relacionales vs. bases orientadas a objetos, estado del arte.

Las bases de datos heterogéneas distribuidas, su aplicaciéon a la biodiversidad.
Repositorios de datos.

Introduccion a los metadatos
Datos y metadatos.
Especificaciones utilizadas en biodiversidad y disciplinas relacionadas.

Darwin Core: Versiones e implementaciones.

Metadatos de conjuntos de datos
Catalogos de metadatos de recursos de biodiversidad.

Metadatos de ubicacién geoespacial
Método punto-radio.
Protocolos de georreferenciacion.

Metadatos de imagenes bioldgicas
Metadatos embebidos.

Vistas estandarizadas.

Repositorios.

Digitalizacién de ejemplares mediante imagenes.

Datos taxonomicos

Catélogos de autoridad taxondmica.

Agregadores de datos taxonomicos.

Estimas de diversidad con taxonomia incompleta.

Identificadores Gnicos
Importancia y problemas de identificadores tnicos.
URIs, LSIDs.

Ontologias bioldgicas

Conceptos, relaciones y razonamientos automaticos.
Web seméantica, repositorios RDF.

Anotaciones utilizando ontologias.

Herramientas de adquisiciéon de datos de colecciones biolégicas

Funciones y problematica general.
Modelos de datos usuales.



Proveedores de datos
Funcién y tecnologia empleada.
Proveedores TAPIR, IPT

Portales de datos
Funcién y tecnologia empleada.
Portales de iniciativas de biodiversidad.

Aplicaciones de datos de biodiversidad

Cybertaxonomia.

Identificacion taxondmica automatica: DNA Barcodes y sistemas basados en
imagenes.

Modelado de distribuciones predictivas.

Areas de endemismo.

Inventarios y estimas de riqueza.

Trabajos practicos

Blsquedas y procesamiento de datos de portales: GBIF, SNDB, BOLD, Morphbank.

Consultas en bases de datos relacionales.

Mapeo de campos de colecciones biolégicas a Darwin Core.

Validaciéon de colecciones de datos. Problemas generales, métodos manuales y
automaticos.

Georreferenciacion de localidades geograficas.

Uso de servicios web.
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Links

Introduction to the GBIF portal. http://data.gbif.org/tutorial/tutorial

Distributed Generic Information Retrieval (DIiGIR). http://digir.net/

TAPIR (TDWG Access Protocol for Information Retrieval).

http://www.tdwg.org/activities/tapir/

Morphbank. http://www.morphbank.net/




IENCIAS EXACTAS -
3 Y NATURALES

Universidad de Buenos Aires
Facultad de Ciencias Exactas y Naturales

' Ref. Expte. N° 498.257/2010
Buenos Aires, 1 7 MAY 2018

VISTO:

La nota de fecha 04/05/2010, presentada por la Dra. Marfa Busch, Directora del
Departamento de Ecologia Genética y Evolucion, mediante la cual eleva la Informacion del Curso
de Posgrado INTRODUCCION A LA INFORMATICA DE LA BIODIVERSIDAD, que sera dictado
entre el 2 de agosto y el 13 de agosto por el Dr. Martin J. Ramirez con la colaboracién de Renato

Mazzanti

La nota de la Directora del Departamento de Graduados Dra. Silvia Moreno del 07/05/2010

CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comisién de Doctorado de esta Facuitad el 07/05/2010,
lo actuado por la Comision de Ensefianza, Programas, Planes de Estudio y Postgrado,

lo actuado en la Comisién de Presupuesto y Administracion,
lo actuado por este cuerpo en Sesién Ordinariarealizada-en el dia de-la fecha, -
en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES
RESUELVE:

Articulo 1°: Autorizar el dictado del Curso de Posgrado INTRODUCCION A LA INFORMATICA
DE LA BIODIVERSIDAD, de 60 horas de duracion. :

Articulo 2°; Aprobar el Programa (obrante a fs 5 a 9) del Curso de Posgrado INTRODUCCION A
LA INFORMATICA DE LA BIODIVERSIDAD.

Articulo 3% Aprobar un Puntaje Maximo de tres (3) puntos para |a Carrera del Doctorado.

Articulo 4° Aprobar un Arancel de 80 Médulos. Disponer que los montos recaudados serén
utilizados conforme a los dispuesto por Resoluciéon CD N° 072/03.

amento de Ecologia, Genética y Evolucion , a
(con fotocopia del Programa incluida).
.Cumplido,

- Arti;u.lo 5°: Comuniquese a la Direccion del Depart
la Subsecretaria de Postgrado y a la Biblioteca de la FCEN
Comuniquese a la direccion del departamento de Alumnos (sin fotocopia del Programa)

archivese

RESOLUCIONCD N 1105 ==
$P-med-07/05/2010 . y B T__—\
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