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PROGRANM A

SEMINARIO DE SISTEMATICA FILOGENETICA.
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Perspectiva histérica: Darwin Yy la "Nueva Sistemdtica"; fene-
ticismo; Hennig y 1a sistemdtica filogendtica. Parsimonia vs
compatibilidad, feneticismo, Y "likelihood".

Laboratorios: Discusidn.

Cladismo Y filogenéticas interpretacidn de cladogramas; reco-
nocimiento de ancestros; policotomias; relacidén con teoris de
conjuntos. Laboratorio: discusidn, ejercicios.

Arboles de Wagner hechos a mano; concepto de longitud de clado-
grama; numero de cladogramag Posibles; dificultad ge computar
soluciones exactag. Programas de computacidén paras parsimonias
Hennig 86, comandos h, mh, Db, 16 -

Laboratorios introduccidn g Hennig 86 y Clados. Arboles de
Wagner, busquedas con Cladogs, Hennig 86, comandos h,mh,bb,ie,
Optimizacidn de Caracteres; estados ancestrales, Optimizacién
de Farris (solo caracteres binarios),

Laboratorio: Optimizacidén a mano; chequeo con Clados.

Polaridad y "comparacidén fuera de &8rupo". Primitivismo Y como-
nalidad (concepto malo) , Raices de Lundberg. Monofilia, parafi-
lia y polifilia. Laboratorio: indicadores de bpertenencia de gru-
po (Farris); enraizamiento (rnoting) de drboles; polaridad,
Homologia Y codificacidn de caracteres: binarios Y multiestado,
aditivos y no aditivos; optimizacidn de multiestadog. Optimiza-
cién de costo. Laboratorios optimizacidén a Lano, policotomiasg,
Homoplasia e indices: consistencia; consistencia rescalado,
decisividad, retencidn. Soluciones miltiples. Cladogramasg de
consenso: estricto (Nelson) , “majority rule", Adams, componen-
tes combinables. Laboratorio; cladogramas de consenso.

Pesado de caracteres; pesado Sucesivo; transiciones Y transver-

Siones. Laboratorio: besado sucesivo,
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9.~ Datos faltantes e inaplicables en andlisis cladistico. Clines.
tamafio de muestra y resolucidn artificial. Polimorfismo como
datos faltantes; polimorfismo como estado ancestral. Conceptos

de especie. Fésiles en andlisis cladistico. laboratorio.

10.~ Informacidén y nueva comparacidén con feneticismo. "Similitud

egpecial". Distancias; ajuste de distancias sobre drboles.
Laboratorio.

11.- Biogeografia: Vicarianza. Andlisis de copponentes. Hipdtesis de
adaptacidén; coevolucidén; dispersidn; mapeado de comportamiento,

etc, sobre cladogramas. Laboratorio.

12.- Moléculas en andlisis cladistico; pros y contras, alineamiento.
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