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VISTO:

La nota presentada por la Direccién del Departamento de Quimica Biol 6gica, mediante
lacua elevalainformacion del curso de posgrado Taller Préctico L atinoamericano
sobre Descubrimiento de Farmacos Guiado por IA/ML de Cédigo Abierto parael
afio 2025,

CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comision de Doctorado,

lo actuado por la Comision de Presupuesto y Administracion,

lo actuado por este Cuerpo en la sesion realizada el dia 10 de noviembre de 2025,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,



EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIASEXACTASY NATURALES

RESUELVE:

ARTICULO 1°: Aprobar € nuevo curso de posgrado Taller Préctico

L atinoamericano sobre Descubrimiento de Farmacos Guiado por IA/ML de Codigo
Abierto de 40 horasy 2 semanas de duracion, que sera dictado por los Dres. Dario
Fernandez Do Porto y Adrian Turjanski.

ARTICULO 2°: Aprobar e programadel curso de posgrado Taller Préctico

L atinoamericano sobre Descubrimiento de Farmacos Guiado por IA/ML de Codigo
Abierto que como anexo forma parte de la presente Resolucion, para su dictado en €l
segundo cuatrimestre de 2025.

ARTICUL O 3°: Aprobar un puntaje maximo de dos (2) puntos parala Carrera de
Doctorado.

ARTICUL O 4°: Establecer un arancel de CATEGORIA MEDIA, estableciendo que
dicho arancel estara sujeto alos descuentos 'y exenciones estipulados mediante la
Resolucion CD N.° 1072/19. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta
presupuestaria habilitada paratal fin, y sean utilizados de acuerdo ala Resolucion 072/0.

ARTICUL O 5°: Disponer que, de no mediar modificaciones en e programa, la carga
horariay el arancel, el presente Curso de Posgrado tendré una vigencia de cinco (5) afios
apartir de lafecha de la presente Resolucién.

ARTICUL O 6° Comuniquese atodos |os Departamentos Docentes, ala Direccion de
Estudiantes y Graduados, ala Direccién de Movimiento de Fondos, ala Direccion de

Presupuesto y Contabilidad, ala Bibliotecade la FCEyN y ala Secretaria de Posgrado
con copiadel programaincluida. Cumplido, pase a QBIOLOGICA#FCEN y resérvese.



ANEXO

Taller Préctico Latinoamericano sobre Descubrimiento de Farmacos Guiado por
IA/ML de Cdodigo Abierto

PROGRAMA

Objetivos.

El objetivo genera del workshop es comprender |as necesidades actuales de la
comunidad de investigacion en descubrimiento de farmacos en Latinoamérica e
identificar herramientasy estrategias para fomentar la adopcién de tecnologias de

IA/ML de cédigo abierto que aceleren sus agendas cientificas. Ademas, busca conformar
una comunidad de précticay estimular nuevas colaboraciones entre participantes y
organizadores.

Programa Analitico:

Fundamentos de IA/ML en quimioinforméticay drug discovery: introduccion a
conceptos y aplicaciones, obtencion y manejo de datos quimicos desde bases publicas.
Herramientas abiertas para priorizacion y screening virtual: Ersilia Hub como
plataforma de modelos de IA/ML de cédigo abierto, priorizacion de espacio quimico y
estrategias de virtual screening. Virtual screening guiado por estructuras: TidyScreen
como enfogue de docking molecular con software abierto y prediccion de poses
bioactivas asistida por IA/ML. Integracion de A en prediccién estructural y docking:
desarrollo de indices de similitud basados en | A, bias docking y métodos avanzados para
la prediccion de estructuras de proteinas y de compl e os proteina-ligando asi stidos por
IA. Aplicaciones de | A en biotecnologiay farmacéutica: startups que aplican |A en
manufacturay descubrimiento de farmacos, disefio de enzimas asistido por |A para
sintesis de farmacos y mesa redonda sobre |os desafios actuales de lalA en manufactura
y drug discovery. participantes trabajaran con datos y proyectos reales en sesiones
précticas guiadas.

Actividades précticas:

Descargay preparacion de datasets quimicos desde bases publicas. Uso de Ersilia Hub
para prediccion y priorizacion de compuestos. Virtual screening con TidyScreeny
docking molecular con herramientas abiertas. Prediccion de poses bioactivas asistida por
|A/ML. Bias docking aplicado a pockets definidos. Prediccidn estructural de proteinas
con AlphaFold e integracion con docking para el andlisis de complgos proteina—igando.
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