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VISTO:

La nota presentada por la Direccién del Departamento de Ecologia, Genética y Evolucion,
mediante la cual elevalainformacién del curso de posgrado Disefio de Andlisis Filogenéticos
para el afio 2025,

CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comisién de Doctorado,

lo actuado por la Comision de Presupuesto y Administracion,

lo actuado por este Cuerpo en lasesién realizada €l dia 21 dejulio de 2025,

en uso de las atribuciones que le confiere e Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIASEXACTASY NATURALES

RESUELVE:



ARTICULO 1°: Aprobar e nuevo curso de posgrado Disefio de Anélisis Filogenéticos de 60
horas de duracién, que sera dictado por € Dr. Martin Javier Ramirez, con la colaboracion de
los Dres. Alexandra Marina Gottlieb, Francisca Cunha de Almeida, Ivan Luiz Fiorini de
Magalhaes y Nicolas Mongiardino Koch.

ARTICULO 2°: Aprobar e programa del curso de posgrado Disefio de Anélisis
Filogenéticos que como anexo forma parte de la presente Resolucion, para su dictado durante
julio de 2025.

ARTICULO 3°: Aprobar un puntaje méximo de tres (3) puntos para la Carrera de Doctorado.

ARTICULO 4°: Establecer un arancel de CATEGORIA MEDIA, estableciendo que dicho
arancel estara sujeto alos descuentos y exenciones estipulados mediante la Resolucion CD N.©
1072/19. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta presupuestaria habilitada
paratal fin, y sean utilizados de acuerdo ala Resolucion 072/03.

ARTICULO 5°: Disponer que, de no mediar modificaciones en el programa, la carga horaria
y e arancel, € presente Curso de Posgrado tendra una vigencia de cinco (5) afios a partir de la
fecha de la presente Resolucion.

ARTICULO 6% Comuniquese a todos los Departamentos Docentes, a la Direccién de
Estudiantes y Graduados, a la Direccion de Movimiento de Fondos, a la Direccion de
Presupuesto y Contabilidad, a la Biblioteca de la FCEyN y a la Secretaria de Posgrado con
copiadel programa incluida. Cumplido, pase a ECOLOGIA#FCEN y resérvese.



ANEXO

PROGRAMA

Unidad 1. Inferencia de filogenias mediante maxima verosimilitud. Alineamiento de
secuencias moleculares. Model os de evolucién molecular.

Actividades précticas: Alineamiento de secuencias mediante €l software MEGA y
paquetes asociados y servidores online. Repositorios de secuenciasy uso de BLAST.
Andlisis de datos mediante el software IQTREE. Reconstruccion de secuencias
ancestrales.

Unidad 2. Inferencia de filogenias mediante criterio de parsimonia. Codificacion de
caracteresy estados. BUsquedas de érboles filogenéticos. Arboles de consenso. Mapeo
de caracteres. Medidas de soporte de grupos. Grupos externos, representantes y
quimeras.

Actividades précticas: Andlisis de datos mediante el software TNT. Estrategias de
busgueday criterios de convergencia. Mapeo de comin de caracteres sobre &rboles de
consenso. Célculo de soporte de bootstrap.

Unidad 3. Inferencia de filogenias mediante andlisis bayesiano. Reloj molecular y
técnicas de datado de arboles.

Actividades practicas: Andlisis de datos mediante el software MrBayes, BEAST y
paguetes asociados. Asignacion de edades de fésiles adivergenciade lingjes.

Unidad 4. Model os de evolucion morfol 6gica. Seleccion de model os de evolucion
morfol égicay mapeo de caracteres bajo maxima verosimilitud.

Actividades précticas: Andlisis de caracteres morfol 6gicos mediante paquetes ape y
phytools.

Unidad 5. Andlisis de biogeografia hist6rica mediante model os probabilisticos.

Actividades préacticas: Andlisis de datos mediante el software BioGeoBears.
Elaboracion de matrices para andlisis estratificados, matrices de dispersion y seleccion
de modelos.

Unidad 6. Disefio de andlisis filogenético. Puesta a prueba de hip6tesis filogenéticas.

Actividades practicas: Integracion de los conceptosy herramientas del curso en un
trabajo aplicado para responder preguntas biol dgicas mediante andlisis filogenéticos.
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