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VISTO:

La nota presentada por la Direccién del Departamento de Fisiologia, Biologia
Molecular y Celular, mediante la cua elevalainformacion del curso de posgrado
Ingenieria Genéticay Biologia de Sistemas Moleculares para el afio 2023,

CONSIDERANDO:
lo actuado por la Comision de Doctorado,
lo actuado por la Comision de Presupuesto y Administracion,

lo actuado por este Cuerpo en la sesion realizada el dia 25 de septiembre de
2023,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto
Universitario,



EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIASEXACTASY NATURALES

RESUELVE:

ARTICULO 1°: Aprobar € nuevo curso de posgrado | ngenier ia Genética y Biologia
de Sistemas M olecular es de 160 horas de duracion, que sera dictado por €l Dr. Marcelo
Rubinstein con la colaboracion de los Dres. Algjandro Colman Lerner, Jorge Muschietti,
Maria Elena Avale, Leonardo Erijman, Lucia Durrieu y Luciana Rocha Viegas.

ARTICULO 2°: Aprobar e programadel curso de posgrado | ngenieria Genéticay
Biologia de Sistemas Mol ecular es que como anexo forma parte de la presente
Resolucién, para su dictado en € segundo cuatrimestre de 2023.

ARTICUL O 3°: Aprobar un puntaje méximo de cinco (5) puntos parala Carrera del
Doctorado.

ARTICUL O 4°: Establecer un arancel de CATEGORI A 8 estableciendo que dicho
arancel estara sujeto alos descuentosy exenciones estipulados mediante la Resolucién
CD N° 1072/19. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta
presupuestaria habilitada paratal fin, y sean utilizados de acuerdo ala Resolucion
072/03.

ARTICUL O 5°: Disponer que, de no mediar modificaciones en el programa, la carga
horariay el arancel, el presente Curso de Posgrado tendré una vigencia de cinco (5) afios
apartir de lafecha de la presente Resolucion.

ARTICUL O 6° Comuniquese atodos |os Departamentos Docentes, ala Direccion de
Estudiantes y Graduados, ala Direccién de Movimiento de Fondos, ala Direccion de
Presupuesto y Contabilidad, alaBiblioteca de la FCEyN y ala Secretaria de Posgrado
con copia del programaincluida. Cumplido, pase a FISIOLOGIA#FCEN vy resérvese.



ANEXO

PROGRAMA

Objetivos. Aprender, analizar, comparar y discutir |os fundamentos, conceptos y
metodol ogias experimentales de |a Ingenieria Genética moderna haciendo foco en los
aspectos teméti cos especificados en el siguiente Programa Analitico:

1. Estudio dela expresion y funcion de genes en animales transgénicosy mutantes.

a Generacion y andlisis funcional de ratones transgénicos. Disefio y construccion de
transgenes de fusion y reporteros. Regulacion de la expresion genica.

a Direccionamiento de mutaciones al genoma mediante recombinacién homdloga en
células embrionarias multipotentes. Knockouts, knockins, mutantes condicionales.

a Meganucleasas y larevolucion de la edicion génica: CRISPR/Cas. Modelos
animal es de enfermedades genéticas. Introduccion y correccidn de mutaciones
puntuales en el genoma.

o Peces cebra y genéticamolecular del desarrollo de vertebrados.
a Modificaciones epigenéticas dirigidas a genoma con Cas9 modificadas

a Terapias Genéticas. estrategias de edicién génica para el tratamiento de
enfermedades de base genética.

@ Uso in vivo de distintos tipos de vectores virales. Ventajas y desventagjas de
lentivirus, adenovirus, retrovirusy AAV.

2. Protedmica funcional.
o Protedmicay networking.
a Protedmica de alto rendimiento ("high throughput").

o Protedmica estructural. Aislamiento e identificacion de proteinas. Geles de dos



dimensiones. ICAT. Espectrometria de masa.

o Fosfoprotedmica. Protedmica cuantitativa e intracelular. Protein Microarrays.
Mapas de interaccion proteina-proteina. Selected reaction monitoring.

a Cuantificacion de proteinas. AQUA. Targeted proteomics. ITRAQ.

a Proteomicay bioiomarcadores. Single-Cell Proteomics.

3. Gendmicay Metagendmica

a Microbiomas y funcionamiento de ecosistemas:. aplicaciones de la metagenémicaen
medicina, agricultura, ambiente, bioenergiay cienciaforense.

a Metagendmicay genomas de organismos no cultivados.
a Comunidades de microorganismos y comunidades de genes.

a Biologia de ecosistemas: redes de interacciones en ecosi stemas microbianos.

4. Biologia de Sistemas M olecular es.
a Motivos molecul ares recurrentes en redes bioquimicas.

a Comportamientos cuantitativos dinamicos resultantes de cascadas de reacciones:
respuestas

graduales, “switches’ y osciladores moleculares.

a Aplicacién a sistemas de transduccién de sefiales, ciclo celular y decision de destino
celular.

a Introduccién a modelado tedrico/préctico utilizando ecuaciones diferenciales
ordinarias.

Trabajos Practicos: Cross-talk entre dos vias de sefializacién en levaduras.
a Generacion de una cepa mutante por el sistema CRISPR/Cas9

a Experimentos de biologia molecular y celular cuantitativa: Western blot y microscopia
de fluorescencia



a Procesamiento y andlisis de imagenes biol dgicas con Image J

a Modelado de procesos biol dgicos con COPASI
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