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27/03/2023

 

VISTO:                                                                                 
                                                                  

            La nota presentada por la Dirección del Departamento de Química Biológica, 
mediante la cual eleva la información del curso de posgrado Genética y Fisiología 
Molecular Bacteriana: Manipulaciones e Interacciones para el año 2023,

                                                                               

 CONSIDERANDO:

            lo actuado por la Comisión de Doctorado,

            lo actuado por la Comisión de Presupuesto y Administración,

            lo actuado por este Cuerpo en la sesión realizada el día 27 de marzo de 2023,

            en uso de las atribuciones que le confiere el Artículo 113º del Estatuto 
Universitario,

 

 
 
 
 



EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD

DE CIENCIAS EXACTAS Y NATURALES

R E S U E L V E:

                                                                                       
                                                          

ARTÍCULO 1º: Aprobar el nuevo curso de posgrado Genética y Fisiología Molecular 
Bacteriana: Manipulaciones e Interacciones de 80 horas de duración, que será dictado 
por la Dra. María Julia Pettinari con la colaboración de las Dras. Ángeles Zorreguieta, 
Sandra Ruzal, Laura Raiger, Paula Tribelli.

ARTÍCULO 2°: Aprobar el programa del curso de posgrado Genética y Fisiología 
Molecular Bacteriana: Manipulaciones e Interacciones que como anexo forma parte 
de la presente Resolución, para su dictado en el período de invierno de 2023.

ARTÍCULO 3°: Aprobar un puntaje máximo de tres (3) puntos para la Carrera del 
Doctorado.

ARTÍCULO 4°: Establecer un arancel de CATEGORÍA 6 estableciendo que dicho 
arancel estará sujeto a los descuentos y exenciones estipulados mediante la Resolución 
CD Nº 1072/19. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta 
presupuestaria habilitada para tal fin, y sean utilizados de acuerdo a la Resolución 
072/03.

ARTÍCULO 5°: Disponer que, de no mediar modificaciones en el programa, la carga 
horaria y el arancel, el presente Curso de Posgrado tendrá una vigencia de cinco (5) años 
a partir de la fecha de la presente Resolución.

ARTÍCULO 6º: Comuníquese a todos los Departamentos Docentes, a la Dirección de 
Estudiantes y Graduados, a la Dirección de Movimiento de Fondos, a la Dirección de 
Presupuesto y Contabilidad, a la Biblioteca de la FCEyN y a la Secretaría de Posgrado 
con copia del programa incluida. Cumplido, pase QBIOLOGICA#FCEN y resérvese.

 

 

 

 

 



 

 

 

 

 

ANEXO

PROGRAMA

 

PROGRAMA de Clases Teóricas

ANALISIS DE LA EXPRESION GENICA 
Construcción y análisis de mutantes. 
Construcción, uso y análisis de fusiones génicas. 
Estudio de la expresión génica in vivo. Análisis transcripcional. DNA arrays. 
Secuenciacion masiva de RNA. Chip-seq 
Inactivación génica. Vectores suicidas. Sistemas de inactivación con DNA lineal. 
Metodos de alta performance. Secuenciacion masiva de inserciones de tranposon 
(Tn-seq)

1. 

ESTUDIOS DE BACTERIAS NO CULTIVABLES Y POBLACIONES 
BACTERIANAS 
Genómica. Genómica estructural y funcional. Metagenómica. Construcción y 
análisis de bibliotecas genómicas y metagenómicas. Prospección de genes. 
Reconstrucción de mapas metabólicos a partir de información genómica.

2. 

MANIPULACIONES 
Ingeniería metabólica. Manipulación de vías metabólicas. Manipulación de 
mecanismos regulatorios. 
Biosíntesis de compuestos de importancia biotecnológica 
Degradación de compuestos contaminantes 
Edicion génica. Sistemas CRISPR-cas.

3. 

INTERACCIONES Y COMUNICACION 
“Quórum sensing”: mecanismos de comunicación en poblaciones bacterianas. 
 Formación de biopelículas (Biofilms). Impacto clínico y ambiental. Regulación. 
Interacción bacteria-hospedador. Sistemas de secreción de proteínas. Factores de 
virulencia

4. 

 



 PROGRAMA de Clases Prácticas

a) Clases de Problemas de temas seleccionados

b) Seminarios de literatura

c) Prácticos de laboratorio.

 

Análisis de regulación global. Se utilizarán fusiones de una proteína fluorescente 
al gen de una proteína regulada por el regulador global ArcA en Escherichia coli 
en diferentes condiciones. Se determinará la expresión mediante fluorimetría.

1. 

Uso de CRISPR para edición de genomas. Se construirán mutantes en genes de 
producción de antibiótico en Streptomyces mediante un sistema basado en 
CRISPR-cas9. El trabajo practico involucra también el diseño de primers y 
construcción del fragmento de reemplazo

2. 

Quorum sensing. Detección de la producción de acil-homoserin-lactonas de 
distintas especies bacterianas utilizando Chromobacterium violaceum.

3. 
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