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VISTO:

L a nota presentada por la Direccién del Departamento de Quimica Bioldgica,
mediante la cual elevalainformacion del curso de posgrado Genéticay Fisiologia
Molecular Bacteriana: Manipulaciones e I nteracciones para el afio 2023,

CONSIDERANDO:
lo actuado por la Comision de Doctorado,
lo actuado por la Comision de Presupuesto y Administracion,
lo actuado por este Cuerpo en la sesion realizada el dia 27 de marzo de 2023,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto
Universitario,



EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIASEXACTASY NATURALES

RESUELVE:

ARTICULO 1° Aprobar el nuevo curso de posgrado Genética y Fisiologia M olecular
Bacteriana: Manipulaciones e | nter acciones de 80 horas de duracién, que sera dictado
por laDra. Maria Julia Pettinari con la colaboracion de las Dras. Angeles Zorreguieta,
Sandra Ruzal, Laura Raiger, Paula Tribelli.

ARTICULO 2°: Aprobar e programadel curso de posgrado Genética y Fisiologia
Molecular Bacteriana: M anipulaciones e | nter acciones que como anexo forma parte
de la presente Resolucion, para su dictado en el periodo de invierno de 2023.

ARTICULO 3°: Aprobar un puntaje méximo de tres (3) puntos para la Carrera del
Doctorado.

ARTICUL O 4°: Establecer un arancel de CATEGORI A 6 estableciendo que dicho
arancel estara sujeto alos descuentosy exenciones estipulados mediante la Resolucién
CD N°1072/19. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta
presupuestaria habilitada paratal fin, y sean utilizados de acuerdo ala Resolucion
072/03.

ARTICULO 5°: Disponer que, de no mediar modificaciones en el programa, la carga
horariay el arancel, € presente Curso de Posgrado tendr& una vigencia de cinco (5) afios
apartir de lafecha de la presente Resolucién.

ARTICUL O 6°: Comuniquese atodos |os Departamentos Docentes, ala Direccion de
Estudiantes y Graduados, ala Direccién de Movimiento de Fondos, ala Direccion de
Presupuesto y Contabilidad, ala Bibliotecade la FCEyN y ala Secretaria de Posgrado
con copia del programaincluida. Cumplido, pase QBIOLOGICA#FCEN vy resérvese.



ANEXO

PROGRAMA

PROGRAMA deClases Tedricas

1. ANALISISDE LA EXPRESION GENICA
Construccion y andlisis de mutantes.
Construccion, uso y andlisis de fusiones génicas.
Estudio de laexpresion génicain vivo. Andlisis transcripcional. DNA arrays.
Secuenciacion masiva de RNA. Chip-seq
Inactivacion génica. Vectores suicidas. Sistemas de inactivacion con DNA lineal.
Metodos de alta performance. Secuenciacion masiva de inserciones de tranposon
(Tn-seq)

2. ESTUDIOS DE BACTERIAS NO CULTIVABLESY POBLACIONES
BACTERIANAS
Gendmica. Genémica estructural y funcional. Metagendmica. Construccion y
andlisis de hibliotecas genémicas y metagendmicas. Prospeccién de genes.
Reconstruccion de mapas metabdlicos a partir de informacién gendémica.

3. MANIPULACIONES
Ingenieria metabdlica. Manipulacién de vias metabdlicas. Manipulacién de
mecanismos regulatorios.
Biosintesis de compuestos de importancia biotecnol 6gica
Degradacion de compuestos contaminantes
Edicion génica. Sistemas CRISPR-cas.

4. INTERACCIONESY COMUNICACION
“Quorum sensing” : mecanismos de comunicacion en poblaciones bacterianas.
Formacion de biopeliculas (Biofilms). Impacto clinico y ambiental. Regulacion.
I nteraccion bacteria-hospedador. Sistemas de secrecion de proteinas. Factores de
virulencia



PROGRAMA de Clases Practicas
a) Clases de Problemas de temas sel eccionados
b) Seminarios de literatura

c) Préacticos de laboratorio.

1. Andlisis de regulacién global. Se utilizaran fusiones de una proteina fluorescente
al gen de una proteina regulada por el regulador global ArcA en Escherichia coli
en diferentes condiciones. Se determinara la expresion mediante fluorimetria.

2. Uso de CRISPR para edicion de genomas. Se construiran mutantes en genes de
produccion de antibitico en Streptomyces mediante un sistema basado en
CRISPR-cas9. El trabgjo practico involucra también €l disefio de primersy
construccién del fragmento de reemplazo

3. Quorum sensing. Deteccion de la produccién de acil-homoserin-lactonas de
distintas especies bacterianas utilizando Chromobacterium violaceum.
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