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Resolucion Consgjo Directivo

Numero: RESCD-2022-1668-E-UBA-DCT#FCEN

CIUDAD DE BUENOS AIRES
Viernes 9 de Septiembre de 2022

Referencia: EX-2022-03450358- -UBA-DMESA#FCEN Seminarios de Biologia
Molecular posgrado sesién 05/09/2022

VISTO:

La nota presentada por la Direccion del Departamento de Quimica Biolégica,
mediante la cual elevalainformacién del curso de posgrado Seminarios de Biologia
Molecular (DOC8800168) para el afio 2022,

CONSIDERANDO:

lo actuado por la Comision de Doctorado,

lo actuado por la Comision de Posgrado

lo actuado por este Cuerpo en la sesion realizada en el dia 05 de septiembre de 2022,
en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD
DE CIENCIASEXACTASY NATURALES
RESUELVE:

ARTICULO 1°: Aprobar € dictado del curso de posgrado Seminarios de Biologia
Molecular (DOC8800168) de 98 horas de duracion, que sera dictado por la Dra. Silvia

Rossi con la colaboracion de los Dres. Paula Portela, Martin Monte y Marina Bermudez

Moretti.



ARTICULO 2°: Aprobar € programadel curso de posgrado Seminarios de Biologia
Molecular (DOC8800168) que como anexo forma parte de la presente Resolucion, para
su dictado en el segundo cuatrimestre de 2022.

ARTICUL O 3°: Aprobar un puntaje méximo de cinco (5) puntos parala Carrera del
Doctorado.

ARTICULO 4°: Establecer un arancel de CATEGORIA 4 estableciendo que dicho
arancel estara sujeto alos descuentosy exenciones estipulados mediante la Resolucion
CD N°1072/19. Disponer gue los fondos recaudados ingresen en la cuenta
presupuestaria habilitada paratal fin, y sean utilizados de acuerdo ala Resolucion
072/03.

ARTICUL O 5°: Disponer que de no mediar modificaciones en el programa, la carga
horariay el arancel, el presente Curso de Posgrado tendré una vigencia de cinco (5) afios
apartir de lafecha de la presente Resolucion.

ARTICUL O 6° Comuniquese atodos |os Departamentos Docentes, ala Direccion de
Estudiantes y Graduados, ala Direccién de Movimiento de Fondos, ala Direccion de
Presupuesto y Contabilidad, ala Bibliotecade la FCEyN y ala Secretaria de Posgrado
con copiadel programaincluida. Cumplido, pase QBIOLOGICA#FCEN vy resérvese.



ANEXO
Programa

Seminarios de Biologia Molecular

Los Seminarios de Biologia Molecular estan dirigidos a alumnos de graduados de las
carreras de Biologia, Bioguimica, Quimicay afines, que estén realizando su doctorado.
El objetivo del curso esla profundizar los conocimientos sobre laregulacion de los
procesos de Transcripcion, Replicacion, Procesamiento del RNA y Traduccién, en
particular se aborda laregulacion de los mismos en formaintegraday coordinada. Se
estudia como cada uno de ellos regula o afecta la dinamica de alguno o algunos de los
otros procesos, como, por ejemplo: Eventos de Transcripcion que afectan la Replicacion
e Integridad genémica o cémo es la coordinacion entre Transcripcion y Transporte,
Procesamiento y Traduccién del mRNA. La metodologia por medio de lacual se
abordan estos temas es através de la exposicion, andlisis y discusion grupal de trabajos
cientificos. Los trabajos son elegidos de revistas internacional es de alto impacto y
publicados en los ultimos afios. Laintroduccion a cada tema se realiza ademas con la
exposicion de un trabajo de revision.

Temas

Coordinacion entre replicacion del DNA y transcripcion: Regulacion por
conformacién de cromatina

Eventos de Transcripcion que afectan la integridad gendmica; R-loops e

inestabilidad gendmica.

Coordinacion entre transcripcidn, transporte, procesamiento-splicing y traduccion

de mRNA

Metilacion del RNA, sus implicancias en traduccion, estabilidad del mRNA y
transcripcion

* Interaccién entre decaimiento de RNA y la maguinaria de traduccién

* Retencion nuclear de mMRNAs-Control de calidad de mRNA
Estructuratridimensional de los genomas. Regulacién de Transcripcion: Gen

gating, TADsy LADs, clustering 3D de genes co-reguladosy expresion génica.
Natural eza dindmica de la envoltura nuclear

* R-loopsy regulacién de transcripciédn, estabilidad genémica

Optimizacion de Codén, preferencias'y usos en traduccion y decaimiento de

MRNA



RNAs no codificantes: LncRNAS, small RNAs, RNAs esponjas, miRNAS,
Regulacion de transcripcion, traduccion y estructura 3D de cromatina
RNAs circulares: Biogénesis, traduccion, funciones en regulacion de
transcripcion y splicing

* Localizacion del mRNA y control de traduccion.
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